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DNA ambiental metabarcoding como ferramenta para monitoramento ndo-invasivo e conservacéo de
uma espécie ameacgada no rio Piranga: o Surubim-do-Doce (Steindachneridion doceanum
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Pesquisa
Introducao Resultados e/ou A¢des Desenvolvidas
+ O Surubim-do-Doce (Steindachneridion doceanum), endémico eDNA do Surubim-do-Doce detectado em 2 dos 9 pontos:
da bacia do Rio Doce, estd criticamente ameacado de . P3 (Ponte Nova) -1 réplica (9.251 reads)
extingdo devido a assoreamento, dragagem, barramentos e + P5 (Guaraciaba) - 2 réplicas (8.088 e 3.465 reads)
introdugdio de espécies exdticas. Demais pontos = ndo detectado.
« Métodos tradicionais de captura sdo ineficientes e invasivos Controles negativos confirmaram auséncia de contaminacéo.
para a especie, que habita trechos profundos e rochosos, de Ambos os pontos positivos estdo sujeitos a intensa presséo
dificil acesso e com comportamento criptico. antrépica (PCHs, dragas de ouro, extragdo de areia).

+ O DNA ambiental (eDNA) surge como alternativa ndo
invasiva para deteccdo e monitoramento de espécies raras.
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