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Materiais e Métodos

Para isso, realizou-se testes bioquimicos de fermentacdo de lactose,
sorbitol e trealose, andlise por Reacdao em Cadeia de Polimerase (PCR) e
sequenciamento Sanger da proteina M e teste de disco-difusao com os
seguintes  antimicrobianos:  penicilina, ceftiofur,  ampicilina,
gentamicina, enrofloxacina, azitromicina, doxiciclina, tetraciclina,
tflorfenicol, imipenem e sulfametoxazol-trimetoprim.

com o objetivo de compreender melhor a diversidade genética do
agente, mapear possiveis fontes de infeccao, monitorar a resisténcia
antimicrobiana e subsidiar estratégias mais eficazes para o controle da
adenite equina.
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Através da analise bioquimica e dos resultados de PCR, as 22 amostras
foram confirmadas como S. equi. O sequenciamento Sanger revelou alta
similaridade entre os isolados (97,3% a 100%). Na comparacao com
sequéncias disponiveis em bancos de dados internacionais, foram
encontradas 14 sequéncias homologas com alta identidade (98,65% a
100%), provenientes da Holanda, Egito, Reino Unido e Cazaquistao —
nenhuma delas oriunda do Brasil. Nas sequéncias analisadas, foram
identificados dois alelos (1 e 270) entre os 22 isolados de S. equi, sendo
que sete apresentaram correspondéncia exata com o alelo 1, seis com o
alelo 270, e nove mostraram correspondéncia parcial com este altimo.
No teste de disco-difusao, realizado conforme os protocolos do CLSI e
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