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ser realizada pela detecção de transcritos do cromossomo Y via RNA-
Seq, utilizados como marcadores específicos para machos.
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Figura 1. Fluxograma das etapas do processo de sexagem: coleta dos conceptos, análise de transcritos e classificação por sexo

com base no ΣCPM_chrY.

Figura 2. Tabela ilustrativa da expressão diferencial de transcritos associados ao cromossomo Y, destacando ΣCPM_chrY e os

genes EIF2S3Y e KDM5D como marcadores sexuais consistentes em machos, enquanto ausentes ou com expressão residual

em fêmeas.

A utilização da expressão de genes do cromossomo Y via RNA-Seq é
uma ferramenta precisa e eficiente para a sexagem molecular de
conceptos suínos. Essa estratégia mostra-se útil em estudos genômicos
com raças como a Piau, que apresentam grande variabilidade genética e
relevância zootécnica.
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