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A producdo de etanol de segunda geracdao (2G) enfrenta limitacoes Contiols 11% Etanol
ligadas ao aproveitamento da xilose da biomassa lignocelulésica e a = 0.4-
baixa tolerancia de leveduras as condi¢des adversas da fermentacao. - -
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Nesse contexto, a levedura ndo convencional Spathaspora passalidarum - A< $ } 1
) _ . o . o < 0.2-
apresenta capacidade de fermentar xilose, mas sua sensibilidade a - i 0 K
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estresses tipicos (oxidativo, osmotico e etanodlico) limita aplicacOes osd 7 0132 S. cerevisiae (BYA741)+
industriais. Em Saccharomyces cerevisiae, os tatores de transcricao YAP1 " ;/& - 0.0 . p426-GPD vazio
- . ) 0 10 20 30 40 50 0 10 20 30 40 50 S. cerevisiae Amsn2/4 +
e MISN2/4 participam da resposta adaptativa a esses estresses. Porém, a RG] Tempo (h) A p426-GPD vazio
funcao de seus ortdlogos em S. passalidarum permanece desconhecida, 1 6M Nacl . @ S cerevisiae Amsn2/4 +
.. . . . 20, _GPD-MSN-like-
o que limita o desenvolvimento de linhagens mais robustas. pa26-GPD-MSN-like
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Neste estudo, caracterizamos os genes YAP1 e MSN-like de Spathaspora < l < 1.0- "o 1
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passalidarum na resposta a estresses oxidativo, osmoético e etandlico, por PV = e ;
. . . . .. RE==S 2 = ' ;
meio de ensaios de complementacdo em linhagens laboratoriais e A
. 0.0 0.0 —
mutantes (Ayapl e Amsn2/Amsn4) de Saccharomyces cerevisiae. 0 10 20 30 40 50 0 10 20 30 40 50
Tempo (h) Tempo (h)
METODOLOGIA Figura 1. Ensaio de tolerdncia de S. cerevisiae Amsn2/4 expressando o gene MSN-like de S.
passalidarum a estresses oxidativo, osmotico, etandlico e controle. Média £ DP de DOsoo
1. Avaliacao da tolerancia a estresses em linhagens transformadas e nao nm (de 3 coldnias individuais).
ransform :
transformadas 30°C, 48h,150 rpm . wiren 2 mM H202
’ ’ Curva de Crescimento .
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2. Estratégia geral de clonagem e transformacao de levedura:

Transformacao de Tempo ey
o Confirmacao da levedura
Amplificacao Clonagem clonagem Figura 2. Ensaio de tolerancia de S. cerevisiae Ayapl expressando o gene YAPI de S.
por PCR PRI passalidarum a estresse oxidativo e controle. Média = DP de DOsw nm (de 3 coldnias
»PCR de coldnia individuais).
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»oequenciamento CONCLU SOES
\ T O gene MSN-like de S. passalidarum conferiu resisténcia apenas ao
Importante: foi realizada \ estresse oxidativo, enquanto o YAPI nao restaurou esse fenotipo em S.
uma etapa de otimizacao de SD-ura cerevisiae. Essa divergéncia funcional ressalta o potencial de fatores de
codons para o gene ¢ - har stica de linh - dustria; .
MSN-like ¢ YAPT de S. ] ranscricao na engenharia genetica de linhagens 1ndustrials mais
passalidarum em relagdo ao Tr%nsformagao robustas.
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