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As proteínas do plasma seminal (PS) desempenham papéis vitais em 
eventos reprodutivos. A composição e os efeitos do PS são específicos 
para cada espécie, influenciando a compreensão de seus atributos 
funcionais. Porém, fragmentação das informações dificulta análises 
integrativas e a identificação de biomarcadores conservados de 
relevância para a biologia reprodutiva.

Objetivo
Desenvolver um banco de dados online e público para centralizar 
informações sobre composição proteômica do PS das principais 
espécies domésticas. 
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O SemProtDB foi construído a partir de uma busca sistemática no 
PubMed, utilizando combinações das palavras-chave “seminal 
plasma”, “protein” e espécies de interesse. O backend foi desenvolvido 
em Spring Boot, a interface de usuário do frontend em Vue.js com 
Bootstrap, e o banco de dados em PostgreSQL. A versão final foi 
implantada na plataforma Cloudflare (https://semprotdb.org).

Após a busca sistemática da literatura e aplicação dos critérios de 
inclusão/exclusão, um total de 25 28 artigos foram selecionados para 
preencher o SemProtDB (Figura 1). 
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Figura 1. diagrama de fluxo relativo à busca sistematizada de artigos que descrevem o perfil proteômico de plasma 
seminal de espécies domésticas (Bos taurus, Bubalus bubalis, Capra hircus, Ovis aries, Equus caballus, Equus asinus, 
Canis lupus e Sus scrofa)

A maior parte dos estudos sobre proteínas do plasma seminal foi 
realizada em Bos taurus, seguido por Sus scrofa e Ovis aries. (Figura 2A) 
O SemProtDB reúne 16.737 proteínas, sendo os touros os que apresentam 
maior número, seguidos pelos cavalos. (Figura 2B).

Com o SemProtDB, foram identificadas 15 entradas de clusterina em sete 
das oito espécies (figura 3). Apesar de se originarem do mesmo gene, as 
proteínas descritas apresentam diferenças em tamanho e peso molecular 
que confirmam a existência de proteoformas distintas.

Figura 3: Lista de entradas de clusterina identificadas no plasma seminal de oito espécies 
domésticas de mamíferos, conforme catalogado na SemProtDB

Figura 2: Visão geral do conteúdo da SemProtDB. A) Número de estudos selecionados por espécie incluídos 
no banco de dados. B) Número e porcentagem de proteínas do plasma seminal identificadas por espécie.

O SemProtDB é uma base de dados curada de estudos proteômicos que 
apoia pesquisas em biologia reprodutiva. Com atualizações regulares, 
dados quantitativos e ferramentas analíticas, consolida-se como recurso 
essencial para estudos em reprodução animal e fertilidade masculina.


