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Bactérias do género Paenibacillus sdo amplamente PARNA E1/4
distribuidas em diversos ambientes, com destaque para o
solo, onde frequentemente se dassociam das rdizes das
plantas.® Essas rizobactérias sdo reconhecidas por suas PARNA 19/9
propriedades antagonistas contra uma vdriedade de
fitopatdgenos.® Considerando o potencial dessas bactérias
como agentes de biocontrole para aplicagcdo em larga PARNA 11/14
escala, torna-se essencial a andlise gendmica voltada a
identificacdo de fatores que possam representar riscos
ecoldgicos. Um aspecto frequentemente negligenciado em ANTI
estudos voltados a prospeccdo de agentes bioldgicos.]
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Analisar sete genomas de Paenibacillus de alta qualidade, PARNA E1/4 . ® © © @ Ndogenes
pertencentes a bacterioteca do Grupo de Gendmica Eco- o0
evolutiva Microbiana-GGEM/UFV, a fim de se identificar paiazzieo (@) *+ @ ¢ ® ® g=-
genes rquC|o~n0|dos a riscos ecologlcqs, contribuindo para S & P . o o 25
uma avaliagdo mais segura e criteriosa do uso desses ) N° de genes
microrganismos na agricultura. 5 parnatie (@) ¢ @ . & e o:
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o izosférioos (Gongalves, 2073) .
Purificacdo, armazenamento (-80°C) C o n c I u s oes
e extragao de DNA Sequenciamento do_ genoma completo dos sete ] ] ] ] ]
solados Os genomads de Paenibacillus spp. analisados indicam
baixo risco, com auséncia de fatores de viruléncia e
presenca limitada de genes de resisténcia ndo clinicos. A
Prospecgo genomics voltada  identiicagzo de diversidade de sistemads de defesa sugere protecdo contra
ecolégicos aquisicdo de genes indesejaveis. Esses achados reforcam
ResFinder um potencial seguro desses microrganismos pdra uso Nno
p. controle biolégico.
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