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A ferrugem asiática da soja, causada pelo fungo
biotrófico Phakopsora pachyrhizi, é uma doença
devastadora e que leva à perdas significativas [1].

O P. pachyrhizi consegue induzir uma
suscetibilidade por efetores (ETS), por meio da
formação de haustórios, onde secreta proteínas
importantes para a sua sobrevivência e nutrição
na planta hospedeira [2].

Esses efetores são proteínas pequenas, ricas em
ligações de sulfeto entre resíduos de cisteína, que
podem suprimir o sistema de defesa vegetal
promovendo a instalação e sobrevivência do
patógeno na planta [3].

Figura 01: Infecção por Phakopsora pachyrhizi.  

Figura 02: Formação do haustório para secreção de efetores .
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Figura 04: Confirmação de transformação em E.
coli DH5α com as enzimas de restrição
EcoRI/BamHI. 1: Marcador de peso molecular 1KB; 2:
miniprep DH5α_3939; 3: digestão DH5α_3939 com
enzimas; 4: miniprep DH5α_pPICZαA;5: digestão
DH5α_pPICZαA com enzimas; 6: marcador de peso
molecular 100 bp.
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Expressar de forma heteróloga o efetor 3939 (Phapa-7431740) de P.
pachyrhizi, em sistema de levedura, para estudos de estrutura e de
interação com proteínas da soja.

Figura 03: Mapa do vetor pPICZαA com  o
gene de interesse.  O tamanho total do
vetor é 3844 bp e o inserto de 377 bp.
Resultados da predição mostraram que a
sequência codificadora da proteína possui
121 aminoácidos e peso molecular
estimado de 12,66 kDa. Observou-se
também a presença de 11 resíduos de
cisteínas (9%), além de um motivo FxC e
domínio EGF com capacidade de ligação
ao cálcio.

O gene do efetor 3939 foi clonado em E. coli DH5α e confirmado
por digestão com EcoRI/BamHI. O próximo passo é a
transformação em K. phaffii KM71 para obtenção da proteína e
posterior caracterização.
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