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A resistência de gramíneas a M. spectabilis envolve:
1.Supressão de vias metabólicas, reduzindo nutrientes ao inseto.
2.Ativação de proteínas de defesa, como antioxidantes, que aumentam a
tolerância ao estresse.
Esses mecanismos refletem respostas moleculares distintas entre os genótipos.

A cigarrinha-das-pastagens Mahanarva spectabilis representa uma das pragas
mais importantes das gramíneas forrageiras tropicais no Brasil, provocando
reduções de até 43% na produção de matéria seca e comprometendo
significativamente a produtividade pecuária. Durante o estágio ninfal, esse
inseto secreta uma espuma rica em proteínas que funciona como um
microambiente protetor contra estresses abióticos, inimigos naturais e
patógenos. Embora a importância dessa espuma seja reconhecida, sua
composição molecular permanece pouco explorada.

Objetivos
Analisar os perfis proteômicos da espuma produzida por ninfas de M. spectabilis
em genótipos de gramíneas resistentes e suscetíveis, a fim de identificar
mecanismos moleculares associados à resistência. Foram avaliados quatro
genótipos: (Cenchrus purpureus cv. Pioneiro – PIO, resistente; C. purpureus cv.
Roxo Botucatu – ROXO, suscetível; Urochloa brizantha cv. Marandu – BRI,
resistente; Urochloa decumbens cv. Basilisk – DEC, suscetível)..
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Figura 1: (A) Ninfa M. spectabilis; (B) Espuma nas forrageiras
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Figura 2: Fluxo de trabalho do pipeline de análise proteômica aplicado a amostras de 
espuma de M. spectabilis.

Figura 3: Anotação da Ontologia Gênica (GO) de proteínas identificadas na
espuma de ninfas de M. spectabilis. As principais funções moleculares incluem
hidrolase (35%), oxidorredutase (22%) e ligação de ATP (18%), sugerindo papéis
fundamentais no metabolismo, na resposta ao estresse e na regulação energética.

Figura 4. Expressão diferencial de proteínas em espumas de M. spectabilis. (A)
PIO (resistente) vs. ROXO (suscetível). (B) BRI (resistente) vs. DEC (suscetível).
Proteínas associadas à defesa foram induzidas em resistentes, enquanto as
metabólicas foram suprimidas.

Figura 5. Análise de Componentes Principais (PCA) dos proteomas de espuma
de M. spectabilis. (A) Separação entre PIO (resistente) e ROXO (suscetível) – 33%
da variância. (B) Separação entre BRI (resistente) e DEC (suscetível) – 31,7% da
variância.
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