
Desenho de peptídeos mínimos baseados na correlação estrutural e funcional de 
heveína-like HEV-CANN de Capsicum annuum

Resultados e Discussão

Conclusões

Materiais e Métodos

Peptídeos antimicrobianos (AMPs), componentes do sistema de defesa das
plantas, possuem potencial para criar produtos biotecnológicos contra
patógenos. As heveínas, entre os AMPs, são destacadas pela eficácia contra
organismos com quitina em sua estrutura, como esporos de fungos e
exoesqueletos de insetos. A pesquisa sobre a diversidade e modo de ação das
heveínas pode guiar o desenvolvimento de produtos mais potentes contra
microorganismos e fungos.

Objetivos

Três peptídeos mínimos foram propostos: LCCSKLGLSGAGRAY(hev1),
LCCSKLGLTGAGKAY (hev2) e LCCSKLGLSGAGKAY (hev3). Esses apresentaram
os padrões físico-químicos de pI, carga e hidrofobicidade semelhantes aos de
AMPs, além de alto potencial antimicrobiano, com alta probabilidade para
atividade antibacteriana e antifúngica. O docking molecular dos três
peptideos resultou em múltiplas interações com a quitina, sugerindo inibição
das moléculas propostas e a presença de tirosinas e aminoácidos positivos
como importantes na interação.
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Este trabalho objetivou estabelecer peptídeos mínimos de HEV-CANN
baseados na região de interação com a quitina, por meio de análises
bioinformáticas.

Os resultados dessas análises destacam a criação de peptídeos mínimos com
características antimicrobianas e/ou antifúngicas, que serão clonados para
testes futuros para desenvolvimento de produtos que visam criação de novos
agentes de defesa contra fitopatógenos.

Interação com a Quitina

Resíduo mutado

Tabela 1: Peptídeos propostos, interações e aminoácidos mutados

Tabela 2: Resultados das análises físico-químicas. pI: Ponto Isoelétrico; mm: Massa molecular; ih:
Índice de hidropatia.

Figura1: Docking peptídeos mínimos propostos. A) hev1. B) hev2. C) hev3. Aminoácidos importantes
na interação são apresentados em vermelho.
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