Simposio de Integragcdo Académica
“Ciéncias Basicas para o Desenvolvimento Sustentavel”
SIA UFV 2023

UFV

Universidade Federal
de Vigcosa

_ — =

Triagem de microrganismos isolados de abelhas sem ferrao para o uso em um
composto probiodtico

Evelyn Ruth dos Santos Rodrigues’ (evelyn.rodrigues@ufv.br), Alan Emanuel Silva Cerqueira'” (alan.emanuel@ufv.br), Amanda Tristao
Santini'(amanda.santini@ufv.br), Ana Clara Duarte Metri'(ana.metri@ufv.br), Stella Braathen de Carvalho'(stella.carvalho@ufv.br), Cynthia
Canédo da Silva'(ccanedo@ufv.br)

Departamento de Microbiologia Ambiental, Universidade Federal de Vicosa (UFV)*

Moran Lab, The University of Texas at Austin?

Area Tematica: Microbiologia. Grande Area: Ciéncias Biologicas e da Satde. Categoria: Pesquisa
Bactérias; Meliponini; Preservacao.

Introducao

Resultados e Discussao

As abelhas sem ferrdo, do género Melipona, possuem um importante
papel ambiental como polinizadoras e produtoras de mel e cera,
promovendo a recuperacao da vegetacao e a diversidade de plantas,
aléem de contribuirem do ambito socioecondmico por meio da
meliponicultura. Diversas a¢Oes antropicas tém causado a degradacao
das condi¢cOes ambientais adequadas de sobrevivéncia desses insetos,
expondo eles a agrotdxicos e causando a diminuicao das populacdes de
abelhas. Essas acOes afetam a satide desses insetos, principalmente pela
influéncia nos microrganismos intestinais, que sdo essenciais para essas
abelhas, fornecendo importantes mecanismos de protecao contra
patogenos e auxiliando no processo nutricional.

Objetivos

Tendo isso em vista, o estudo conduzido tem como objetivo avaliar a
microbiota intestinal da espécie Melipona mondury, buscando potenciais
probiodticos e isolados que auxiliem na manutencdao da satde de
colonias de Melipona.

Com a analise filogenética dos dados obtidos, os resultados indicaram
que 10 dos 11 isolados analisados sao bactérias do género Convivina, da
familia Lactobacillaceae, e 1 é do género Floricoccus, da familia
Streptococcaceae.
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Material e Método

Conclusoes
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O estudo permitiu o melhor conhecimento da microbiota de M.
mondury, identificando microrganismos ambientais e simbiontes que
sao potenciais probidticos e que podem promover a manutencao da
sailde dessas abelhas. A conducao de testes in vitro de inibicao de
patogenos e de agrotdxicos ajudara a entender os possives mecanismos
beneficos dos isolados nessas abelhas, e potencializar seu uso para
promover a satde de colonias de M. mondury.
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