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Introducao

Resultados e Discussao

A melhor predicao linear ndo viesada baseada em pedigree (pBLUP) é
um método eficaz para avaliacdo genética que utiliza BLUP. No
contexto do melhoramento de plantas, a aplicacdo mais importante do
BLUP é a previsao de cruzamentos nao avaliados.

Objetivos

Usando dados reais e simulados ao longo de 4 geracOes de
autofecundacao, objetivou-se avaliar a eficacia do pBLUP para fornecer
linhagens superiores.

Material e Métodos

Utilizamos dados de 30.986 plantas ao longo de 6 geracdes SO e 8
ensaios de progénies endogamicas (51-54), durante um periodo de 8
anos no Setor de Genética do DBG/UFV. Os testes de progénie S1 e 54
foram repetidos 2 vezes devido a um baixo estande no periodo de
floracdao, ocorrendo nas safras 13/14 e 14/15, e 19/20 e 20/21. Grupos
diferentes de progénies S2 e 53 foram avaliados ao longo de 2 anos,
ocorrendo nas safras 15/16 e 16/17, e 17/18 e 18/19, respectivamente.
Foram medidas a produtividade de graos (PG) e a capacidade de
expansao (CE). Além disso, realizamos simulacdes da PG e da CE para
5000 plantas (50-54) em 2 populagdes in silico, considerando 300 e 400
genes distribuidos em 10 cromossomos de 200 cM, respectivamente,
com 10% desses genes sendo pleiotropicos. Selecionamos plantas
autopolinizadas com base no valor aditivo previsto para a CE,
ajustando o modelo individual na populacdao endogamica.
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Tabela: Acuracias da selecdo fenotipica massal e do pBLUP com base em CE, % de plantas
selecionadas (%5S) e incrementos de ganhos genéticos diretos (iDgd; mL/g) e indiretos (iDgi;
g/planta) por geracao com pBLUP, em relacdao a selecao fenotipica massal, nas populacoes
de pipoca e in silico.

Pop. Gen. Acy Aco Acs Acy Acs %S iDgd iDgi
Synthetic So = 0.89 - - 0.88 0 = =
S4 = 0.95 = s 0.92 50 0.00 0.00
S, < 0.89 = 2 0.85 45 —0.58 0.16
S, = 0.70 = - 0.55 40 0.45 017
Sa - 0.20 = - -2 = = 5
UFV-1 So - 0.80 - ~ = 0 - -
S, = 0.89 = - 0.62 50 0.13 —0.08
S5 ~ 0.82 - = 2 45 —0.20 —0.38
S, = 0.42 - = -2 40 0.06 0.10
Sy = 0.12 - = -2 = = =
UFV-2 S = 0.80 - o 0.75 0 - =
S, = 0.84 = " 0.85 50 —0.01 0.03
S5 = 0.74 - = 0.69 45 —0.04 —0.05
S, - 0.32 - - -2 40 0.02 0.46
Sa = 0.18 - - S - = -
UFV-3 So - 0.78 - - 0.76 0 - -
Sq - 0.86 - = 0.86 50 0.00 —0.01
S- - 0.83 - - 0.83 45 0.05 —0.01
S, = 0.55 = = -2 40 0.00 0.18
Sa = 0.21 = = -2 = = =
UFV-4 So - 0.73 - - 0.68 0 = -
S = 0.85 = = 0.86 50 —0.25 —0.10
S, i 0.80 = = 0.80 45 0.06 —0.07
S3 - 0.45 - = =2 40 0.05 —0.04
Sa - 0.15 - - -2 - - -
UFV-5 So = 0.86 = = 0.84 0 = =
S = 0.93 = - 0.94 50 —0.01 0.00
S, - 0.88 = " 0.87 45 —0.04 0.00
Ss - 0.72 - - 0.49 40 0.15 —0.01
Sa - 0.21 - - -2 - -
In silico So 0.54 0.29 0.52 0.52 0.28 0 = -
temperate S, 0.54 0.45 0.52 0.67 0.42 50 0.07 —0.04
0.46 3 —0313
1.164 —0.684%
S, 0.54 0.50 0.49 0.72 0.45 45 0.14 —0.04
0.41°3 —0.163
0.324 —0.27%
S5 0.54 0.46 0.51 0.78 0.34 40 0.29 —0.20
0.833 —0.96°3
2.054 e B/
Sa 0.55 0.47 0.48 0.78 0.34 - -
In silico So 0.54 0.43 0.56 0.56 0.42 0 - .
tropical Sy 0.54 0.55 0.53 0.71 0.58 50 0.02 0.02
0.153 0.233
0.75 % 0.48 4
S» 0.55 0.53 0.54 0.79 0.49 45 0.03 —0.01
0.153 —0.06 3
0.54 4 0.30 4
S5 0.55 0.54 0.56 0.82 0.48 40 0.26 0.31
0.96 3 0.86 3
1.254 0.814
S4 0.55 0.55 0.57 0.83 0.48 - -
Conclusoes
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O uso do pBLUP proporcionou ganhos genéticos totais em CE de 1 a
45%, inversamente proporcionais ao nivel de melhoria da populacao de
referéncia, e mudancas indiretas na PG de -17 a 3%, valores que
correspondem a metade dos valores assumidos para endogamia e
selecao indireta. A andlise das populacdes in silico, assumindo selecao
com base no verdadeiro valor aditivo e ganho genético calculado a
partir dos valores genotipicos, comprovou que o pBLUP é superior a
selecao fenotipica massal.
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