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O aumento extremo das temperaturas e eventos de estiagem têm 
implicado em menor produtividade no setor agropecuário. Nessas 
condições, microrganismos podem auxiliar durante tais 
adversidades, podendo ser denominados como microrganismos 
promotores de crescimento vegetal. Esses se caracterizam por sua 
eficiência em biosintetizar hormônios, metabólitos secundários ou 
compostos orgânicos que regulam uma série de processos 
fisiológicos, que auxiliam na aclimatação das plantas durante os 
períodos de estresse.

Objetivos

Isolar e prospectar bactérias com potencial para promover o 
crescimento de culturas agrícolas em condições de estresse hídrico.
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Os resultados preliminares apontam que os microrganismos 
constituem gêneros relacionados à ação promotora de crescimento em 
plantas e biossintetizam metabólitos secundários com potencial 
aplicação em culturas agrícolas. 

Os isolados foram identificados somente até nível de gênero, 
dividindo-se entre Enterobacter e Arthrobacter. A predição filogenética 
aponta que os isolados K1.1 e K1.2 são indivíduos de uma mesma 
espécie, bem como K6 e K9. Espécies relacionadas a esses gêneros 
apresentaram genes com alta similaridade aos que sintetizam 
metabólitos secundários. Trata-se de sideróforos e metalóforos, 
moléculas orgânicas que auxiliam na solubilização de ferro e metais 
diversos, respectivamente; e terpenos, os quais são empregados para a 
defesa e regulação hormonal de plantas.
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Figura 2. Árvore filogenética referente aos isolados obtidos. Figura 3. Similaridade (%) das espécies com genes que sintetizam 
metabólitos secundários. 
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