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O cloroplasto é a uma organela fundamental para a manutenção da vida na 

terra por meio da fotossíntese. Essas são organelas que contêm material 

genético próprio (plastoma/ptDNA) o qual se encontra normalmente 

conservado, apresentando-se usualmente como uma molécula circular 

quadripartida (Rogalski et al., 2015). A família Cactaceae, aqui estudada, é 

extremamente rica e diversificada tanto em questões anatômicas e fisiológicas, 

bem como no plastoma (Bravo-Hollis e Sánchez-Mejorada, 1991; 

Christenhusz e Byng, 2016). Assim, as espécies Selenicereus monacanthus, 

Selenicereus megalanthus, Hatiora salicornioides e Tacinga palmadora 

(família Cactaceae) tiveram seus plastomas sequenciados, analisados e 

caracterizados neste trabalho.

Objetivos

• Isolar os cloroplastos e extrair o DNA plastidial (ptDNA);
• Sequenciar e montar os genomas plastidiais;
• Anotar os genes e pseudogenes presentes nos quatro plastomas;

• Realizar análises estruturais comparativas entre os plastomas em 
nível de tribo e subfamília. 

- Intensa variação no tamanho e 
regiões dos plastomas.

- Pseudogenização e perda 
massiva do complexo NADH, 
pseudogenização trnT-GGU e 
trnV-UAC na subfamília 
Cactoideae.

 - Perda de genes essenciais e   
exons nos genes rpl2 e rpoc1.

- Múltiplas inversões e 
translocações.

- Expansões/contrações das IRs.

- Perda das IRs em T. palmadora
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Os sequenciamentos dos plastomas produzidas por este trabalho 
das espécies: Selenicereus monacanthus, Selenicereus megalanthus, 
Hatiora salicornioides e Tacinga palmadora geraram novos dados e 
complementam o banco de dados de plastomas da família 
Cactaceae. O sequenciamento revelou várias características 
importantes relacionadas como a evolução do plastoma como 
rearranjos de DNA, presença e perda de genes. Os dados aqui 
revelados poderão ser utilizados em diversos estudos relacionados à 
genética, evolução, fisiologia vegetal e filogenia.
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