Simposio de Integragdo Académica UFV

F

|

Il

\

H"'\-\._ -
‘

/‘ “Ciéncias Basicas para o Desenvolvimento Sustentavel” e ecan
N SIA UFV 2023 E— m—
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Introducio Resultados e Discussao
Tabela 1. Estimativa do ganho genético obtida pelo indice MGIDI considerando Intensidade de
Um dOS principais Objetiv()s d()s programas de melhoramentg Zielegéio de 1(();% 5ara as caracteristicas: Producao(Gramas), P100s(Gramas), Ciclo(dias) e
. . / . ~ camamanto (1 a 9).
36 S?]? na atlu.ahdade;e ﬁ%l.lme;ﬁo de Produtlwdade],za re,dlu.(;ao Parametro Producao P100S Ciclo Acamamento
O ,c1c 0 ecu ’gvare\zs e la. 1to ae crescimento ereto. dSAta u tima Mo 1233,67 17 91 111,76 7 59
esta associada as C}l t1vare§ com , men(?r ten enc1a, ac\3 Ms 142593 18,35 110,20 7 63
acamamento. A reducao do ciclo esta relacionada tambem a e 03 038 057 0.7
otim.iz:ac.;éo da safra, p/roporcionando ao agricultor a CVe (%) 27:58 9',9 2:79 11',27
possibilidade de cultivo agricola na segunda safra. Mm 1292 64 18 08 110 86 7 62
PNE Variagao de 16,46a 1062 a
Objetivos selecionadas  13385a1561 0098 LR 4272876
O objetivo deste trabalho foi selecionar genotipos de soja mais Média das 1940.4 17 110 q
produtivos, com menor ciclo e com menor tendeéncia ao Testemunhas /
acamamento utilizando-se o indice MGIDI (Multitrait Genotype GS MGIDI 58,97 0,17 -0.90 0,03
Ideotype Distance Index). GS MGIDI (%) 4,66 0,94 0,70 0,38
. , h% herdabilidade; CVe: Coeficiente de Variacao Experimental; Mm: Media Melhorada; Gs: Ganho
Materlal e Met() d() com selecao; Ms: Média das selecionadas; Mo: Media Original.
O experimento foi conduzido no Centro de experimentacao, Conclusoes

pesquisa e extensao do Triangulo Mineiro (CEPET) da
Universidade Federal de Vicosa, localizado em Capinopolis. O
delineamento utilizado foi o de blocos aumentados (DBA) sendo
a parcela experimental constituida de 3 linhas de 1,5 metros

Com base nos dados apresentados o uso do indice MGIDI foi
eficiente para a selecao das familias com potencial genetico e
agronomico para compor ensaios finais do programa de

. . melhoramento.
espacadas em 0,5 metros. Foram avaliadas 500 familias F3:5 e 5 . :
testemunhas comerciais (BRASMAX Cromo TF IPRO, M 5838 Blbllograﬁa
IPRO, NEO 610 IPRO, M 6410 IPRO e DM 66168 IPRO) Silva, F., Borem, A., Sediyama, T., & Camara, G. Soja: do plantio
distribuidas em 10 blocos. Os caracteres avaliados foram a colheita. Oficina de Textos, 2022.
numero de dias para a maturacao (NDM) em dias, indice de Olivoto, T.; Nardino, M. ;MGIDI: Toward an effective
acamamento (ACAM) segundo uma escala de notas variando de multivariate selection in biological experiments. Bioinformatics,
1 a9, peso de cem sementes (’100) e producao (PROD), ambos v. 37, n. 10, p. 1383-1389, 2021.
em gramas por parcela. As analises estatisticas foram realizadas Apoio financeiro e Agradecimentos

no software R Studio®. Primeiramente, foi realizado o ajuste do

delo estatistico para obtencao dos blups das familias, que FUNO RBE

tilizad ti do Indice MGIDI.
n1 utilizados para estimacao do Indice MG FuNdacao ArthurBernOrdeS
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