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Introducao Resultados e Discussao
O tomate (Solanum lycopersicum) é um dos vegetais mais populares do ’ _ e
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processo de amadurecimento do fruto ndao é bem estabelecido. Por 16 Solyc00g180440.2.1 0.853930
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meio do uso de ferramentas de bioinformatica, tal como o uso de um 14 e
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modelo metabodlico in silico, pode ser possivel explorar uma rede tao : o e
complexa de interacdo entre fatores metabdlicos e possivelmente ; Solyc00g500026.1.1 0.000000
permitir uma melhor associacao dos elementos que as compdem. “ Figura 5: Resultado parcial da determinacdo do

Figura 4: Grafico da relagdao de qualidade avaliada pelo parametro de transcritos por milhdo (TPM) do
algoritmo TrimGalore referente ao conjunto de dados conjunto de dados SRR5724292.

Obj etiVO SRR5724292 com o valor de phred em 30. Nota-se que a
média da qualidade das leituras ao longo da sequéncia é
Este estudo tem por objetivo a integracdo de dados de transcriptomica superior ao valor de corte (linha azul).
de tecidos de tomate em diferentes estagios do processo de Conclusao

amadurecimento do fruto a um modelo genomico de S. Iycopersicum O modelo-contexto especifico de S. lycopersicum desenvolvido pela
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visando o desenvolvimento de um modelo-contexto especifico. tegracdo dos dados de transcriptomica a u odelo gendémico pode

permitir um melhor entendimento do fluxo metabdlico relacionado ao
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processo de amadurecimento do fruto e contribuir para a elucidacao de
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