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Quantificacao do genoma nuclear de Solenopsis saevissima e Camponotus sp.
(Hymenoptera: Formicidae) atraves da citometria de fluxo
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Tamanho do genoma, conteado de DNA, evolucdo genomica
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O objetivo deste trabalho foi estimar a quantidade de DNA nuclear das o A a2 Solenopsis xyloni 0.48 H23 6
espécies Solenopsis saevissima e Camponotus sp. Pl FL2-A
Figura 2. Histograma representativo da estimativa do DNA nuclear, obtido a
. 4 artir do ganglio cerebral de Solenopsis saevissima (fémeas). 2C = 0,94 )
Material e Método partir do gang . P (femeas) 94 pg
estimativa semelhante ao ja relatado para outra populacdo da mesma espécie (C
Neste trabalho, a citometria de fluxo foi utilizada para medir o = 0,50 pg).

conteudo de DNA de duas espécies de formigas, Camponotus sp. e
Solenopsis saevissima, encontradas na regidao de Vicosa, Minas Gerais. A
suspensao de nucleos foi preparada com ganglios cerebrais dos
individuos, utilizando-se tampao OTTO. A analise foi realizada em
citometro de fluxo BD Accuri C6, tendo como controle interno células
do ganglio cerebral de Drosophila melanogaster.

Conclusoes

Os resultados obtidos ampliam as informacdes sobre o tamanho do
genoma deste importante grupo de insetos e poderao ser utilizados em
estudos sobre os padrdes de evolucao do tamanho do genoma dos

. ~ Formicidae.
Resultados e Discussao
E = Espécies 1C (pg) Valor 1C (Mbp) Tipo celular
Camponotus blandus 0.29 283.62 GC s b b
Camponotus bonariensis 0.36 352.08 GC B lb 11 O gra fl a
Camponotus castaneus 0.31 304.2 GC .
Camponotus crassus 0,29 296 o Aguiar, HJAC; Barros, LAC; Soares, FAF; Carvalho, CR; Pompolo, SG.
” Camponotus crassus 0.29 283.62 GC 2016. Estimation of nuclear genome size of three species of Camponotus
= Camponatus floridanus 0.23 224.94 GC ] . . ] . . . .
2 Camponotus pennsyluanicas 0.33 Y s (Mayr, 1861) ( Hymenoptera: Formicidae: Formicinae) and their cytogenetic
Componotus renggeri 0.29 286 GC relationship. Sociobiology, 63: 777-782.
Camponotus renggeri 0.32 312.96 GC
Camponotus rufipes 0.29 286 GC
T e adf a0 2 Camponotus sp.1 0.31 303.18 GC Li, J; Heinz, KM. 2000. Genome complexity and organization in the red

FLZ-A
imported fire ant Solenopsis invicta Buren. Genetical Research, 75: 129-135.
Figura 1. Histograma representativo da estimativa do DNA nuclear, obtido a

partir do ganglio cerebral de Camponotus sp. 1C= 0,39 pg para machos e 2C = 0,73
I pg para fémeas. Note que a estimativa realizada é semelhante aquelas descritas

ara outras espécies do género.
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