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O conhecimento do tamanho do genoma de espécies pode ser usado para
análises de variabilidade genética intra e interespecífica, distinção de
espécies próximas e para estudos taxonômicos, filogenéticos e evolutivos.
O tamanho do genoma de muitas espécies de formiga não é conhecido,
apesar da importância ecológica desse grupo.

Objetivos

Neste trabalho, a citometria de fluxo foi utilizada para medir o
conteúdo de D N A de duas espécies de formigas, Camponotus sp. e
Solenopsis saevissima, encontradas na região de Viçosa, Minas Gerais. A
suspensão de núcleos foi preparada com gânglios cerebrais dos
indivíduos, utilizando-se tampão OTTO. A análise foi realizada em
citômetro de fluxo BD Accuri C6, tendo como controle interno células
do gânglio cerebral de Drosophila melanogaster.

Apoio Financeiro

Introdução

Quantificação do genoma nuclear de Solenopsis saevissima e Camponotus sp. 
(Hymenoptera: Formicidae) através da citometria de fluxo
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Tamanho do genoma, conteúdo de DNA, evolução genômica

O  objetivo deste trabalho foi estimar a quantidade de D N A  nuclear das 
espécies Solenopsis saevissima e Camponotus sp.

Os resultados obtidos ampliam as informações sobre o tamanho do
genoma deste importante grupo de insetos e poderão ser utilizados em
estudos sobre os padrões de evolução do tamanho do genoma dos
Formicidae.

Figura 2. Histograma representativo da estimativa do D N A nuclear, obtido a 
partir do gânglio cerebral de Solenopsis saevissima (fêmeas). 2C = 0,94 pg,

estimativa semelhante ao já relatado para outra população da mesma espécie (C
= 0,50 pg).

Figura 1. Histograma representativo da estimativa do D N A nuclear, obtido a
partir do gânglio cerebral de Camponotus sp. 1C= 0,39 pg para machos e 2C = 0,73
pg para fêmeas. Note que a estimativa realizada é semelhante àquelas descritas
para outras espécies do gênero.
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