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Introducao

Cactaceae € uma das linhagens mais diversas em plantas, essa
familia possui cerca de 2000 spp., divididas em 4 subfamilias:
Cactoideae, Opuntioideae, Maihuenioideae e “Pereskioideae”.
Cacti possuem metabolismo CAM, folhas modificadas em espinhos,
notavel valor econdmico e ecoldgico. Opuntioideae é caracterizada
por possuirem cladodios achatados, gloquidios e um arilo rigido
em volta do évulo. Tacinga € um género dessa subfamilia
caracterizado por possuir frutos do tipo peras espinhosas, além de
serem endémicas do nordeste brasileiro e as unicas polinizadas por
beija-flores.

Apesar da riqueza de espécies, essa familia atualmente conta com
apenas 59 plastomas disponiveis no banco de dados (ncbi), diante
disso faz-se importante estudos genéticos acerca da familia.

O presente trabalho tem como objetivo o sequenciamento,
montagem e caracterizacao do plastoma das espécies Tacinga
inamoena (K. Schum), Tacinga palmadora (Britton & Rose) N.P
Taylor & Stuppy e Tacinga braunii Esteves.

Material e Métodos
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Resultados e Discussao

ILbraunii, T. inamoena, T. palmadora, possuem genoma com
aproximadamente 130 kb.
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Espécie Tamanho (bp)
Tacinga braunii 122,460
Tacinga inamoena 136,789
Tacinga palmadora 120,821
Opuntia quimilo 150,374

Opuntia microdasys 123,169

Conclusoes

Os plastomas do género Tacinga aqui sequenciados se apresentam
bastante conservados quando comparados dentro da subfamilia

Opuntioideae.
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