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O objetivo do trabalho foi caracterizar, para os teores de classes
zeínas, populações UFV-MP5 (temperada) e Beija-Flor (tropical) de
milho-pipoca, além de análise de genômica ampla (GWAS).

Com base nas interações significativas, foram identificados 7 genes
candidatos relacionados à biossíntese/acúmulo de α-zeínas (19 e
22 kDa), e um gene relacionado com a classe 21 kDa. Para as
classes de 10 e 27 kDa não foram encontradas associações
significativas, demonstrando que as populações não divergem
significativamente nos teores ao ponto de detectar associações.
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As proteínas de reserva do milho são classificadas em famílias por
similaridade de sequência primária. A classe das prolaminas de
milho foi caracterizada em zeínas e podem ser classificadas em α,
β, γ e δ-zeínas. Em milho-pipoca, as α-zeínas estão relacionadas
com a dureza do endosperma e com a capacidade de expansão. Os
estudos de GWAS buscam estabelecer associações entre diferenças
fenotípicas e variações genotípicas.
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Manhattan Plots das análises de GWAs para percentuais das
subunidades de 19kDa (A e D) e 22kDa (B e C) de zeínas nas
Poupulações UFV-MP5 (A e B) e Beija-Flor (C e D).
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