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Neste trabalho investigamos o uso da metaheurística de têmpera 
simulada (Simulated Annealing) e de arquiteturas diversificadas 
no mapeamento de Redes de Regulação Genética (GRN) em 
circuitos integrados reconfiguráveis e de alto desempenho 
(FPGA). 

Nosso objetivo é reduzir o custo do pior caso de mapeamento 
dos grafos das redes nos FPGAs, e ainda explorar arquiteturas 
heterogêneas que possuem um custo de construção menor que 
arquiteturas já existentes e que mantenham as piores distâncias 
entre dois nós encontrados nessas últimas. 

Como metodologia, foi realizadas:
1. Alterações nas funções de custo da têmpera simulada; e
2. Diversificações nas arquiteturas, verificando os resultados 

com 1000 execuções em 21 redes;
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É possível concluir que a introdução das novas funções de custo, 
principalmente a Exponencial e Limiar, produziram mapeamentos 
das GRNs com um custo do pior caso menor.

Resultados das quatro funções de custo nas arquiteturas 1-hop e 
chess, respectivamente 
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