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Introducao

A soja € um dos graos mais importantes da economia do Brasil, maior
produtor mundial. Contudo, flutuacdes nos periodos chuvosos provocadas
pelas mudancas climaticas vem reduzindo a produtividade das lavouras em
decorréncia da seca, tornando necessario a utilizacao de algumas técnicas
como a associacao das raizes da planta com o fungo de controle bioldgico
Pochonia chlamydosporia, microrganismo caracterizado pela  simbiose
promotora do crescimento de plantas e sua acao nematicida. Dessa forma,
tendo um grande potencial como uma técnica biologica que minimize os
efeitos da seca sobre as lavouras de soja.

Avaliar os perfis metabolicos em raizes de soja dos genotipos EMBRAPA 48 (
Resistente) e BR16 ( Suscetivel) infestadas pelo fungo de controle biologico
Pochonia chlamydosporia associando com a resposta a seca.
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Resultados e Discussao
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Conclusoes

- A resposta metabdlica das plantas na presenca do fungo foi distinta para os
genoOtipos avaliados, mas aumentou a tolerancia a seca em ambos 0s genotipos,
mantendo o turgor foliar.

- Alteracdes nas vias de compostos fenodlicos

correlacionaram com mudancas do

calibre dos vasos do xilema e da condutividade hidraulica em plantas na

presenca do fungo.

- Algumas vias e compostos foram significativamente alterados em resposta a
seca e a interacao fungica, como metabdlitos pertencentes as vias de biossintese
de flavonoide, flavona e flavonol. Esses compostos podem também estar
envolvidos com diversas funcdes do metabolismo especializado, como protecao
contra danos do estresse oxidativo e manutencao da homeostase.
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