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PROPOSICAO DE UMA NOVA FITASE POR ANALISES DE BIOINFORMATICA PARA PRODUCAO
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Introducao

Resultados e Discussao

O 4cido fitico é uma molécula ubiqua em vegetais e,
consequentemente, a principal fonte de fosfato em racoOes
fornecidas a animais, além de ser um fator antinutricional.
Entretanto, animais monogastricos, como suinos e aves, nao
sintetizam fitases, tornando necessaria a adicao desta enzima
as ragOes para hidroélise do acido fitico e absorgdao do fosfato
pelo animal. Uso de ferramentas de Bioinformatica e
sequéncias de fitases ja elucidadas e depositadas em bancos
de dados permite a otimizacao de uma sequéncia que seja
adequada para a aplicacdo em racao de animais
mMonogastricos.

Objetivos

Como a fitase € uma enzima importada de alto custo, sua
producdo por empresas nacionais podera reduzir
consideravelmente os custos de alimentacdo animal.
Portanto, o presente trabalho teve como objetivo produzir
duas fitases visando a otimizacao dessas enzimas, tanto em
bancada quanto em ensaios de bioinformatica, para
posterior aplicacao na industria animal.

Material e Métodos

ApOs construir as estruturas tridimensionais utilizando o
servidor Phyre 2 e alinha-las utilizando a ferramenta PyMOL,
ainda se faz necessaria uma simulacao de dindmica molecular
para compreender a flexibilidade molecular das estruturas
tridimensionais geradas, associando-a as caracteristicas
bioquimicas de cada enzima. Dessa forma, sera possivel
observar sitios para potenciais mutacOes, em especial na
criacdo de pontes de dissulfeto (S-S), para estabilizacao
molecular. Os modelos mutantes gerados serao testados in
silico para proposicao de uma nova sequéncia de fitase ainda
mais estavel que possa ser aplicada industrialmente.

Conclusoes

A fitase tem sido produzida, mas a otimizagao da inducao da
expressao ainda é necessaria para conseguirmos produzi-la
em quantidade suficiente para os experimentos in vivo. A
compra dos novos insumos para confeccdo dos meios de
inducado possivelmente resolvera essa questao. Em seguida, o
desafio serd produzir as enzimas em quantidade suficiente
para os testes nos animais.
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