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Resultados e Discussao

Introducao

A familia Geminiviridae € uma das maiores familias de

virus de plantas, sendo Begomovirus, o maior género, Leaves

abrangendo espécies que infectam dicotileddnias e causam DAG Long Day Short Day

perdas significativas na produtividade agricola. Os WT nig nisp WT nig nisp
begomovirus podem ser monossegmentados ou 14 6207 | or+08 | 63+08 | 58400 | 48406 | 6207
bissegmentados.. O DNA-B dos bissegmentados codifica i; 181'1EJ"+11'D9 181'5;11'[}4 185;11'[:; 18[;}5;?9 1?;i+11'4ﬂ ?989?11
OS GETES NSP (Nuclear Shuttle 1.3rotem)~e MI.J (M(.)mment 35| 265+40 | 244432 | 26+36 | 211434 | 206+£32 | 203+3.3
Protein), importantes na movimentacao viral intra e ol 315237 | 2241 | 306245 | 24:24 | 218223 | 209218
intercelular. Previamente, foi demonstrado que as 20l 284:48 | 235265 | 296253 | 238226 | 222:34 | 20621
proteinas de ATﬂbidOpSiS thaliana NIG (NSP—Interacting el 26+ 3.8 230+473 | 256+44 | 205+31 | 196+29 | 187 +3.7

GTPase) e NISP (NSP-Interacting syntaxin 6-domain-
containing protein), interagem in vivo com a proteina NSP
de cabbage leaf curl virus (CabLCV) e contribuem para o
movimento intracelular do complexo NSP-DNA viral.

Tabela 1: média do niimero de tolhas dos gendtipos nig e nisp em dias longos e curtos.

Objetivos

Avaliar se a inativacao desses genes do hospedeiro impacta
0 processo de desenvolvimento sob condicoes de alta e
baixa luminosidade.
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Figura 3: comprimento médio da intlorescéncia

Figura 2: caracterizacdo fenotipica
(mm) dos gendtipos nig e nisp.

dos genotipos nig e nisp em
relacio ao didmetro da roseta
(1 ).
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Conclusoes

Estes resultados demonstram que o silenciamento dos
genes de susceptibilidade nig e nisp, comparados com a
planta controle, nao interfere no desenvolvimento da
planta.

Figura 1: - Fluxograma das etapas realizadas no presente estudo
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