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Introducao

A soja é no Brasil o grao de maior importancia para o
agronegocio. A lagarta-da-soja, Anticarsia gemmatalis, € uma
praga desfolhadora que pode causar significativa perda de
producdo. Na soja, o ataque das lagartas induz a biossintese
de compostos fenolicos toxicos aos insetos, que pode estar
sob regulacdo da via das lipoxigenases. Outro mecanismo de
protecdo é a producdo de inibidores de proteases (IPs) que
atuam no intestino das lagartas levando a reducdo da
capacidade digestiva e consequente morte. A expressao dos
genes de defesa na planta pode ser constitutiva ou induzida
pela herbivoria.

Objetivos

Identificar vias de resposta a herbivoria por A. Gemmatalis
em genotipos de soja contrastantes para resisténcia a lagarta.
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Resultados e Discussao
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Fig. 1: Via da biossintese de flavonols. Coloracdo vermelha indica abundancia de flavonoides nos genétipos
descritos enquanto que a coloracao azul indica baixa abundancia.; Fig. 2: Atividades de lipoxigenase (a) e
inibidor de protease (b); Fig. 3, (a), (b), (c), (d),(e): Expressao dos genes envolvidos na intera¢do inseto-planta.

A expressdao de genes e os niveis de Rutina e Rutinosideos
metilados indicaram que a via dos flavanols é ativada na soja
resistente ao ataque de lagartas, bem como a producao de Pis.

Conclusoes
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O mecanismo de resisténcia ao ataque de inseto nos
genotipos de soja pode estar relacionado com a ativacao das
vias dos flavonols, agindo em sinergismo para reduzir a
sobrevivéncia das lagartas. A identificacao dos determinantes
genéticos desta cascata regulatoria servira de guia para
obtencao de plantas melhoradas geneticamente.
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