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Introdugo

A soja é um dos grdos mais importantes na econdmia do Brasil, Sobrevivéncia das lagartas pos Perfil proteico de folhas de soja
sendo o maior produtor mundial. No entanto, as lavouras sofrem alimentacdo com os genotipos dos genotipos UFV-TN 105 e
danos frequentes causados por insetos , tais como a Anticarsia UFV-TN 105 e IAC17 IAC17 em resposta a infestagdo
gemmatalis, lagarta-da-soja, que se destaca como a principal praga por Anticarsia Gemmatalis.
desfolhadora da cultura. Alguns cultivares de soja demonstram L e
resisténcia ao ataque, como o genotipo de soja IAC 17 que tém sido T —
utilizado para decifrar os mecanismos moleculares de defesa da S e

planta, relacionando os niveis de diferentes proteinas expressas ; e —
diferencialmente em relacao ao genoétipo UFV-105 (suscetivel ). ; 5 - ]

- -~ S -

Avaliar o mecanismo de resisténcia do genotipo IAC 17 (resistente ) e LR D: rERw B pea—
por meio de uma andlise minuciosa dos pertis proteicos expressos 4 - =
quando submetido a infestacdo pela Anticarsia Gemmatalis. e —

Fold Change

Material e Métodos

genotipos IAC 17 . ~ . 1. : , T
e UFV-TN 105. Analise das fungdes Conclui se que as analises do pertfil de proteinas indicaram que
proteicas as vias de biossintese de inibidores de proteases e de compostos
pela plataforma fendlicos foram mais ativadas no genoétipo resistente TAC17.
STRIM. ., L, ) : g
Essa caracteristica genética também poderia ser justificada por
regulacdes pos-translacionais, como verificado para algumas
Os gendtipos IAC 17 e f isoformas de fatores transcricionais e receptores de quinases
UFV-TN 105 foram detectadas apenas no [IAC17.
submetidos .
ao ataque da lagarta por Analise por LC/MS. Bibliografia
90 horas.
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