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O modulo miR156/SPL promove alteracoes fenotipicas em plantas de urucum (Bixa orellana L.)
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Introducao Resultados e Discussao

O moédulo miR156 / SPL regula as fases de transi(;éio: juvenil a Imagens 1. Detalhe da parte aérea de plantas ndo transformada (NT), e linhagens trangénica
adulto-ve getativ a, e dessa a adulto-r epro dutiv a, além de (27b e 30b) , respectivamente, apds 90 dias em casa de vegetacao

formar extensa rede de fatores de transcricdao, que controla o
crescimento e desenvolvimento das plantas. Desta forma,
alteracdes na expressao do miR156 ou de seus alvos resultam
em modificacOes fisiologicas e morfologicas em plantas de
urucum.

Objetivos
O presente trabalho objetivou avaliar o papel do miR156 no 27 b 30 b
crescimento e desenvolv1mento cm plantas de urucuin. Figura 2. Graficos referentes a analises biométricas ap6s 90 dias em casa de vegetacao
Observando como plantas com Superexpresséo de miR156 se (DAP): A- comprimento foliar; B- didmetro do caule principal; C- razdo de ramificacao; D-
desenvolvem compar ativamente 3 pl antas nao altura do caule principal; E- nimero médio de fitbmeros; F- nimero total de folhas.
tr anSform ad aS (NT) - = Comprimento foliar " N -NjDiémetro do caule principal - ) Razao de ramificacdo .

Material e Métodos

O experimento foi realizado com plantas superexpressando ST (Wi i i Z I HI
miR156 obtidas por transtormacao via Agrobacterium B e
tumefaciens por protocolo otimizado no laboratério de
cultura de tecidos vegetais II (LCT II). O delineamento
estatistico foi inteiramente casualizado com 4 repeticoes r - i 5
técnicas de plantas NT e duas linhagens de plantas ol ' m H' ‘“ ’ I
transgénicas com superexpressao de miR156, nomeadas de T n L Ll .ﬂl alll
27b e 30b, ambas com 8 repeticdes cada. As plantas foram

alocadas em vasos com substrato comercial e alocadas em Conclusoes

casa de vegetacao durante 90 dias, sendo realizado
mensuracoes biométricas a cada 15 dias. Foram analisadas
variaveis biométricas da parte aérea como: comprimento

foliar; diAmetro do caule; razao de ramificacdo; altura do
caule principal; numero de fitbmeros e namero total de

Numero total de folhas

Altura do caule principal . - Namero médio de fitdbmeros
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Concluiu-se que o modulo miR156-SPL estd ligado ao
desenvolvimento de plantas de wurucum, onde plantas
superexpressando miR156 tiveram modificacOes na parte aérea
em relacdo as plantas ndo-transformadas, pois investiram em

folhas ramificacoes secundadrias e numero total de folhas.
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