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Caracterizacao cinética e docking molecular de peptideos inibidores de tripsina-like de

Anticarsia gemmatalis

Assis, J. V. M. G1; Oliveira, M. G. A.1; Barros, R.Al; Oliveira, J. V. Al; Faustino, V. Al; Barbosa, S. L.
'Departamento de Bioquimica e Biologia Molecular, Universidade Federal de Vigosa (UFV), BIOAGRO-UFV, MG, Brazil
Area tematica: Bioquimica. Grande Area: Ciéncias biolégicas e da satide. Categoria: Pesquisa.
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controle dessa praga. Sendo assim, tém-se buscado moléculas organicas S & \_/
mais sustentdveis, como os inibidores de proteases, com potencial Ao o/\ A
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inseticida. Sabe-se, serino-proteases do tipo tripsina, desempenham a X:238 x"‘;oE& xs’grlal
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maior parte da protedlise no intestino-médio de A. gemmatalis. X:54

Figura 1. Perfil farmacofdrico dos complexos formados entre os

Objetivos , L . .
peptideos e os modelos de tripsinas com menor energia de ligacao.

Predizer, in silico, os tipos de ligacao tripsina-peptideos e, determinar o
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- _ Figura 2. Gréfico de lineawer-burk para determinacao do modo de
inibicao de tripsinas por GORE1 e GORE2.
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Resultados e Discussio MODELO DE INIBICAO COMPETITIVA
: . - v I GraphPad Prisma 5.0 » GORE? - 0.10mM
rypsins Binding GORE1 Binding C ~
onclusoes

A. gemmatalis 1 -7.31 -7.65
j gzﬁﬁjizﬁjg ;E 3&21? Os peptideos bloqueam competitivamente o sitio ativido de
A. gemmatalis 4 -1.66 -9.26 tripsinas de A. gemmatalis. GORE2 é estabilizado por mais interagdes
A. gemmatalis 5 -8.96 -9.87 . o | R
A. gemmatalis 6 777 8 63 quimicas e apresentou menor Ki, indicando maior potencial inibitoério.

. . . . Send im, trabalhos fut d test feitos d
Tabela 1. Energia-livre de ligacao gerada pelo SwissDock entre tripsinas cNAoO assim,  rabathos - fUiros podem festat 05 - CIeltos - desses

modeladas pelo phyre2 e os peptideos GORE1 e GORE2. peptideos na performance de larvas de A. gemmatalis.
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