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Pesquisa

Palavras-chave: one health, genes de resisténcia, elementos genéticos moveis

Introducao

O uso de antibidticos com finalidade profilatica e/ou como promotores de
crescimento em animais de producdo tem sido criticado devido a selecao de
bactérias resistentes a antibidticos e a possivel transferéncia de genes de
resisténcia ao longo da cadeia alimentar (Woolhouse, 2013). A transferéncia
horizontal desses genes mediada por plasmideos contribui para a disseminagao
de resisténcia entre humanos, animais e o ambiente, sendo, portanto, relevante
no contexto da satde tnica. A familia Enterobacteriaceae, que constitui um
importante grupo de patégenos oportunistas, € comumente relacionada com a
disseminacao de resisténcia entre bactérias (Caratolli, 2009). Nesta familia,
Escherichia coli e Salmonella enterica se destacam como patdégenos que provocam
desordens gastrointestinais e perdas econOmicas no setor agropecuario

(Trabulsi, 1999; Doyle, 1989; Carrasco, 2012).

Objetivos

O presente trabalho teve como objetivo detectar genes de resisténcia a
antibioticos (GRAs) em plasmideos de Escherichia coli e Salmonella enterica
provenientes de aves, bovinos e suinos.
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Resultados e Discussao

Os resultados indicaram predominéancia de genes de resisténcia a p-lactamicos
(n=42), sulfonamidas (n=39) e aminoglicosideos (n=36) nos plasmideos
avaliados. Salmonella enterica foi a espécie que apresentou o maior nimero de
GRAs enquanto o grupo das aves foi o mais associado com a presenca de GRAs
(Figura 1). Além disso, Escherichia coli e Salmonella enterica provenientes de
todos os animais de produgdo avaliados apresentaram plasmideos que
conferem multirresisténcia aos patogenos, sendo que Salmonella apresentou o
maior numero de GRAs por plasmideo analisado (média de 4 genes por
plasmideo). Em termos proporcionais, levando-se em consideracao o namero
de plasmideos avaliados por grupo, suinos apresentaram a maior proporcao de
genes por plasmideo avaliado (Figura 2).
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. Plasmideos de Esclherichia coli Plasmideos de Salmonella enterica
Classe de antibidoticos GRAs Aves (=10) I Bovinos (m—51) I Swinos (=3 1) Aves (=13) I Bovinos (1—25) I Swinos (=110 Total de GR.As Total de GR.As por classe
dfrAl 10 AF203818 0 1 0 1 0 0 2
dfrAS 1 X12868 0 0 1 0 0 0 1
Trimethoprim drAl2 8 AMO40708 0 0 1 1 0 2 4 15
dfrAl4 5 _DQ388123 0 0 s 0 0 5
dfrAl7 1 FJ460238 ) 1 1 0 0 3
, tet(A) 6 AF534183 22
Tetracycline tet(B) 2 AF326777 ) 0 ) 1 ) 0 1 23
sull 5 EUTS0013 0 1 0 13
sul2 19 AJ319822 0 ) ) ) 0 2
Sulphonamide sul2_2 AY034138 ) 1 1 2 2 7 26
sul2_3 HQS40942 0 1 0 0 0 2
sul3 2 AJ459418 ) 0 0 0 0 2 2
Rifampicin ARF-3 4 FM207631 ] 0 ] 2 ] 0 2 2
, ogqxB_1_EU370913 0 2 2 0 0 5
Quinolone gnrS1 1 AB187515 0 1 ) ) 0 0 1 &
Phenicol cmlAl 1 M64556 0 ) 1 0 2 5 is
FHHES, floR_2 AF118107 ) 0 0 1 13
mph(A) 1 _D16251 0 0 0 1 0 0 1
Macrolide mph(A) 2 U36578 0 s 0 1 0 0 3 5
msr(E) 1 FR751518 0 ) 1 0 0 0 1
Fosfomycin fosA3_1 ABS22970 ] 0 0 ] 0 4 4
Colistin mcr-1.1 1 KP347127 0 2 0 0 7 7
blaCMY-2 1 X91840 ] ) 1 2 16
blaCTX-M-1_1 DQ915955 0 0 ) 0 3
blaCTX-M-15 1 AY044436 0 1 0 0 0 0 1
Beta lactam blaCTX-M-27 1 _AY156923 0 s 0 0 0 0 3 10
blaCTX-M-65_1_EF418608 0 0 0 ] 0 0 5
blaOXA-152_ 1 KP771980 ] 0 ] 1 ] 0 1
blaTEM-1A 1 HMT49966 0 0 0 1 0 0 1
blaTEM-1B_1 AY458016 ] 1 1 1 2 o
aac(3)-Ila_1 X51534 ] 0 1 0 0 3
aac(3)-VIa 2 NC_ 009838 0 ) 0 0 2 0 2
aadA2 1 NC 010870 0 0 0 0 0 2 2
aadAS 1 AF137361 0 0 1 0 0 0 1
, , ant(3™)-Ta_1_X02340 0 1 Eae 0 0 0 4
Aminoglycoside aph(3)-Ia_1 V00359 0 0 1 0 0 0 1 36
aph(3")-Ia 7 X62115 0 0 1 0 0 0 1
aphi(3"-Ia_9 EU722351 ] 0 1 0 1 0 2
aphi(4)-Ia 1 V01499 0 0 0 0 0 5
aph(6)-Id 1 M28829 1 1 15
Total de GR.As por ecossistema 7 22 33 61 36 22

Figura 1. Heatmap demonstrando a detecciao de GRAs em plasmideos de Escherichia coli e
Salmonella enterica por grupo animal. A intensidade da cor representa a abundancia dos GRAs;
quanto mais intensa a cor da barra, maior a abundancia do gene no respectivo ecossistema.
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Figura 2. Razdo entre o nimero de GRAs detectados em plasmideos de Escherichia coli e
Salmonella enterica e o niumero de plasmideos analisados por ambiente. As diferentes cores
representam os grupos de animais analisados neste trabalho.

Conclusoes

Esses resultados confirmam a presenca de plasmideos contendo multiplos
genes de resisténcia em patdgenos associados com desordens gastrointestinais
em animais de produgdo. A presenca desses genes em plasmideos sugere que
0s mesmos podem ser transferidos horizontalmente entre bactérias comensais
e patogénicas, representando um risco para a satde animal e humana.
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