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Pereskia aculeata, Brasiliopuntia brasiliensis e Melocactus
glaucescens, são espécies nativas do Brasil pertencentes a
família Cactaceae. Apesar de ser uma família rica em
espécies e de apresentarem características morfológicas e
fisiológicas únicas, carece de estudos genéticos e evolutivos.
Assim, sequenciamos, analisamos e caracterizamos em
detalhe os plastomas das espécies Pereskia aculeata,
Brasiliopuntia brasiliensis e Melocactus glaucescens usando
a tecnologia de sequenciamento Illumina e ferramentas de
bioinformática.
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evolutivos da família Cactaceae.
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- Isolamento de cloroplastos e extração do DNA plastidial;

- Sequenciamento do DNA plastidial utilizando a plataforma Illumina MiSeq;

- Montagem dos plastomas e análise de sua estrutura;

- Anotação de genes utilizando o programa DOGMA;

- Desenho de mapas físicos dos plastomas utilizando o programa OGDraw 1.2;

-Anotação dos genes e pseudogenes presentes, descrever as perdas gênicas e
submeter as sequências genômicas devidamente anotadas ao banco de dados de
genomas do NCBI onde ficaram disponíveis para que o nosso e outros grupos de
pesquisa realizem diversas análises.
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As sequências completas dos plastomas de Pereskia
aculeata, Brasiliopuntia brasiliensis e Melocactus
glaucescens fornecem novos dados plastidiais da família
Cactaceae para uso em diversos estudos relacionados à
genética, evolução, fisiologia, filogenia e transferência de
material genético entre os três compartimentos celulares.

-Grande diferença de tamanho entre os três plastomas;

- Perda dos onze genes ndhs e rpl23 em Melocactus
glaucescens;

- Perda dos genes ycf1, ycf2 e rpl20 em Brasiliopuntia
brasiliensis;

- Plastoma com número conservado de genes em Pereskia
aculeata se comparado com a maioria das angiospermas;

-Múltiplas inversões e vários rearranjos nas sequências dos
plastomas das três espécies;

- Rearranjos, inversões e perdas gênicas são características
comuns na família e também ocorrem de maneira específica
em cada espécie/gênero/subfamília, mostrando a
importância de dados genômicos para diferentes espécies. A
diversidade de características observadas através de dados
genômicos mostra que a evolução do plastoma em Cactaceae
ocorre raramente em angiospermas.


