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A soja é um dos principais produtos agrícolas do mundo, com
fundamental importância para a economia brasileira. Sua
produtividade é limitada pela presença de pragas como a
lagarta-da-soja (Anticarsia gemmatalis). Considerada um dos
principais problemas dessa cultura, a A. gemmatalis é um inseto
que causa grandes prejuízos devido à severa herbivoria durante
sua fase larval. A fim de controlar essa interação planta-praga, os
inibidores de protease têm se mostrado importantes estratégias
no controle de insetos que causam danos à lavoura. Portanto,
compreender este complexo sistema inibidor/protease é
importante para o controle de pragas.
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Resultados e Discussão

Após a filtragem de dados e retirada de redundâncias, identificamos
23 proteases. Dentre as proteases identificadas, 19 corresponderam à
sub-subclasse das serino proteases, como tripsina e quimotripsina,
que representam as enzimas com maior relevância digestiva da fase
larval dessa espécie e, portanto, moléculas alvo no desenvolvimento
de inibidores de proteases. Além disso, proteínas de reserva,
estruturais e sinalizadoras também foram identificadas.

Identificação proteômica de proteases presentes no intestino da lagarta-da-soja

Objetivos

O objetivo deste trabalho foi identificar as proteases presentes no
intestino da A. gemmatalis, responsáveis por sua digestibilidade.

Conclusões

Os resultados encontrados permitem que estudos estruturais de
interação entre enzima e inibidor sejam realizados. Isso representa
um importante avanço no desenvolvimento de pesquisas que visam
o desenvolvimento racional de inibidores de proteases como uma
alternativa eficiente e ecológica de manejo de insetos praga.

Material e Métodos

Intestinos de lagartas do quinto instar foram dissecados e o
extrato enzimático extraído. Esse extrato foi submetido a um
zimograma, utilizando colágeno como substrato copolimerizado
à malha do gel. As bandas correspondentes a atividades
proteolíticas foram excisadas, tripsinizadas e os peptídeos
analisados por espectrometria de massas em um sistema LC/MS.
Os resultados foram confrontados com banco de dados de
Bombyx mori para a identificação das proteínas homólogas e
apenas os peptídeos identificados com, pelo menos, dois
peptídeos únicos e maiores scores foram considerados.
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Banco Bombyx mori

Produção mundial: 362,848 milhões de toneladas
(USDA - junho/2020)

Sub-subclass E.C. Description Gene B. mori
Aminopeptidases 3.4.11 aminopeptidase N3 LOC100127057

Serine-type carboxypeptidases 3.4.16 carboxypeptidase B-like LOC101745363

Serine-type carboxypeptidases 3.4.16 carboxypeptidase B-like LOC101735307

Serine-type carboxypeptidases 3.4.16 carboxypeptidase Q-like LOC101744086

Metallocarboxypeptidases 3.4.17 zinc carboxypeptidase-like LOC101745066

Omega peptidases 3.4.19 acylamino-acid-releasing enzyme-like LOC101747101

Serine endopeptidases 3.4.21 35 kDa protease LOC692590

Serine endopeptidases 3.4.21 brachyurin-like LOC101738048

Serine endopeptidases 3.4.21 chymotrypsin-2-like LOC101737248

Serine endopeptidases 3.4.21 serine protease LOC692447

Serine endopeptidases 3.4.21 transmembrane protease serine 9-like LOC101735750

Serine endopeptidases 3.4.21 trypsin alpha-3-like LOC101739308

Serine endopeptidases 3.4.21 trypsin, alkaline C-like LOC101747046

Carboxylic-ester hydrolases 3.1.1 lipase-1 LOC692513

Glicosidases 3.2.1 glucosidase LOC692627

Glicosidases 3.2.1 myrosinase 1-like LOC101737249

Glicosidases 3.2.1 myrosinase 1-like LOC101737930

Glicosidases 3.2.1 myrosinase 1-like LOC101736636

Glicosidases 3.2.1 uncharacterized family 31 glucosidase KIAA1161 LOC733140
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http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC100127057;r=NW_004581690.1:889354-902987;t=NM_001111365.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101745363;r=NW_004581689.1:518795-528111;t=XM_004922757.2
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101735307;r=NW_004581688.1:3265029-3273999;t=XM_012696986.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101744086;r=NW_004582008.1:12990447-12992319;t=XM_004927908.2
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101745066;r=NW_004581689.1:494194-499323;t=XM_004922755.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101747101;r=NW_004581682.1:2900141-2920462;t=XM_012690799.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC692590;r=NW_004582011.1:7463484-7478120;t=XM_012692613.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101738048;r=NW_004582009.1:8945525-8953731;t=XM_012692007.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101737248;r=NW_004581743.1:1291432-1298000;t=XM_004925896.2
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC692447;r=NW_004581884.1:47728-51715;t=NM_001043438.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101735750;r=NW_004582009.1:7071237-7080417;t=XM_012692038.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101739308;r=NW_004581788.1:225850-230573;t=XM_004927083.2
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101747046;r=NW_004582016.1:465192-481223;t=XM_012693868.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC692513;r=NW_004582027.1:1558540-1562007;t=NM_001043501.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC692627;r=NW_004582016.1:4067944-4074484;t=NM_001043608.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101737249;r=NW_004581748.1:1000370-1015411;t=XM_004926111.2
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101737930;r=NW_004582032.1:2601329-2604994;t=XM_004932979.2
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC101736636;r=NW_004582032.1:2594079-2597806;t=XM_012696228.1
http://ensembl.lepbase.org/Bombyx_mori_asm15162v1/Gene/Summary?db=core;g=LOC733140;r=NW_004581723.1:871040-878778;t=XM_004925016.2

