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Analise e validacao de interacoes entre proteinas de Hemileia vastatrix e de cafeeiro
associadas ao processo de resisténcia
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Introducio » Validacao de interacOes proteicas
A ferrugem do cafeeiro, causada pelo fungo Hemileia vastatrix, é a Desenho de cps Clonagem
INCi 4 7 rimers Amplificacao em E. coli
principal doenca da cultura e acomete lavouras de café a nivel | & de sequéncias :

DHb5a

especificos

mundial. O uso de variedades resistentes tem se mostrado uma opc¢ao
mais economica e sustentavel no controle da doenca. A compreensao
dos principios fisiologicos e moleculares que envolvem a interacao Resultados e Discussio
de H. vastatrix com o cafeeiro € imprescindivel para alcancar uma
resisténcia duradoura, dada a natureza complexa dos fatores
genéticos associados aos processos de infeccao e defesa.

Os modulos 3, 7, 8 e 15 apresentaram maior porcentagem de genes de
cafeeiro up-regulated em variedade resistente. Esses modulos estao
associados as vias de transporte de cloreto, biossintese de
glucuronato, metabolismo do acido monocarboxilico e montagem da
Objetivos cadeia respiratoria, respectivamente.

Este trabalho propos a analise da rede de interacao de proteinas entre

H. vastatrix e cafeeiro, por meio de dados de transcriptomica e 100,00%

expressao diferencial entre cafeeiro resistente e suscetivel, durante a 80,00 %

infeccao, para a identificacaio de moddulos e genes potencialmente 60,00%

associados a resisténcia. Ainda, buscou-se iniciar a validacdo 40,00%

experimental de interacoes preditas pela rede. 20,00% I I I . I I I I I I
0,00%
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Figura 1 - Porcentagem de genes de Cafeelro up—regulated em variedade resistente dentro
de cada moédulo de interacao

Material e Métodos

» Analise da rede de interacao de proteinas

Foram identificados 353 genes potencialmente associados a
resisténcia pré-haustorial e 13 genes potencialmente associados a
resisténcia pos-haustorial.

Expressao Diferencial

do Cafeeiro durante
infeccao

Rede Modularizada e Anotada

Conclusoes

Os dados de transcriptomica permitiram a identificaciao das vias
InteracoOes e Vias metabdlicas, dentro da rede, com maior atuacao durante o processo de
mais envolvidos defesa. Os resultados encontrados sugerem uma maior presenca de

nas reagoes de genes associados a resisténcia pré-haustorial. Os genes de cafeeiro e

defesa . . . -
------- de H. vastatrix, selecionados para a validacao, foram clonados com

Toiiiio sucesso em colonias de Escherichia coli estirpe DH5a.
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