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Stegodyphus é um gênero de aranhas aveludadas pertencente à família
Eresidae. Atualmente, conta com 19 espécies descritas, com ampla
distribuição pelo continente africano, sul da Europa, Oriente Médio, Ásia
e Brasil. Grande parte das espécies de Stegodyphus são conhecidas por
seu incomum hábito de viver em sociedade, como a aranha Stegodyphus
dumicola, que vive em grandes colônias compostas principalmente por
fêmeas. Esse modo de vida favorece alta endogamia, já que o
acasalamento ocorre, em geral, dentro da colônia-mãe, entre indivíduos
aparentados, aumentando a probabilidade de mutações genéticas. O
genoma mitocondrial, composto por 37 genes, sendo 13 genes
codificadores de proteínas (PCG), 22 genes de RNA transportador
(tRNA), 2 genes de RNA ribossômico (rRNA) e uma região não
codificadora. é uma ferramenta essencial para avaliar a endogamia e
ocorrência de mutações em populações, além de ser útil em estudos
taxonômicos e ecológicos.
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Entre Colônias e Genes: O Mitogenoma da Aranha Social Africana,
Stegodyphus dumicola (Araneae: Eresidae)

Embora o mitogenoma de S. dumicola seja muito semelhante ao de
demais invertebrados, mais análises são necessárias para averiguar a
funcionalidade dos genes de tRNA com a estrutura trincada, sendo que,
isso pode ocorrer devido ao alto nível de endogamia entre indivíduos da
mesma população, ou por conta de eventos de deleção ou mutações que
ocorreram ao longo da evolução do grupo.
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O objetivo deste estudo foi realizar a montagem e descrição do genoma
mitocondrial de S. dumicola. Sendo o primeiro para o gênero  
Stegodyphus.
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Obtivemos um genoma mitocondrial circular com 14.392 pb, contendo
13 PCGs, 2 rRNAs e 22 tRNAs. O mitogenoma apresentou um
conteúdo GC de 24.8%. Os maiores genes foram NADH5, com 1.719
pb, e o COI, com 1.536 pb. Observamos a presença de 23 genes
localizados na fita direta e 14 genes na fita complementar. Os códons de
início dos treze PCGs são os mesmos encontrados na grande maioria
dos mitogenomas de invertebrados. Outra observação é que os genes de
tRNA em sua maioria apresentaram uma estrutura truncada distinta da
estrutura tradicional em trevo, conforme observado na maioria dos
mitogenomas de aracnídeos e outros invertebrados artrópodes. Além
disso, grande parte desses tRNAs está entre os genes ND3 e ND5. 

Figura 1. Mapa do genoma mitocondrial. Os genes estão destacados por cores distintas:
em amarelo, os genes de NADH desidrogenase; em rosa, os genes de citocromo oxidase;
em roxo, o gene de citocromo b; em verde, os genes de ATP sintase subunidades 6 e 8; em
vermelho, os genes de RNA ribossomais; e em azul, os genes de tRNA.


