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Pesquisa

Introducado

Stegodyphus é um género de aranhas aveludadas pertencente a familia
Eresidae. Atualmente, conta com 19 espécies descritas, com ampla
distribuicao pelo continente africano, sul da Europa, Oriente Médio, Asia
e Brasil. Grande parte das espécies de Stegodyphus siao conhecidas por
seu incomum habito de viver em sociedade, como a aranha Stegodyphus
dumicola, que vive em grandes colbénias compostas principalmente por
fémeas. Esse modo de vida favorece alta endogamia, ja que o
acasalamento ocorre, em geral, dentro da colénia-mae, entre individuos
aparentados, aumentando a probabilidade de mutacdes genéticas. O
genoma mitocondrial, composto por 37 genes, sendo 13 genes
codificadores de proteinas (PCG), 22 genes de RNA transportador
(tRNA), 2 genes de RNA ribossémico (rRNA) e uma regido nao
codificadora. € uma ferramenta essencial para avaliar a endogamia e
ocorréncia de mutacoes em populacoes, além de ser util em estudos
taxondmicos e ecoldgicos.

Objetivos

O objetivo deste estudo foi realizar a montagem e descricao do genoma
mitocondrial de S. dumicola. Sendo o primeiro para o género
Stegodyphus.

Material e Métodos
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Resultados

Obtivemos um genoma mitocondrial circular com 14.392 pb, contendo
13 PCGs, 2 rRNAs e 22 tRNAs. O mitogenoma apresentou um
conteido GC de 24.8%. Os maiores genes foram NADHS5, com 1.719
pb, € o COI, com 1.536 pb. Observamos a presenca de 23 genes
localizados na fita direta e 14 genes na fita complementar. Os cédons de
inicio dos treze PCGs sao os mesmos encontrados na grande maioria
dos mitogenomas de invertebrados. Outra observacao € que os genes de
tRNA em sua maioria apresentaram uma estrutura truncada distinta da
estrutura tradicional em trevo, conforme observado na maioria dos
mitogenomas de aracnideos e outros invertebrados artrépodes. Além
isso, grande parte desses tRNAs estd entre os genes ND3 e NDS5.
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Figura 1. Mapa do genoma mitocondrial. Os genes estao destacados por cores distintas:
em amarelo, os genes de NADH desidrogenase; em rosa, os genes de citocromo oxidase;
em roxo, o gene de citocromo b; em verde, os genes de ATP sintase subunidades 6 € 8; em
vermelho, os genes de RNA ribossomais; e em azul, os genes de tRNA.

Conclusodes

Embora o mitogenoma de S. dumicola seja muito semelhante ao de
demais invertebrados, mais andlises sao necessdrias para averiguar a
funcionalidade dos genes de tRNA com a estrutura trincada, sendo que,
isso pode ocorrer devido ao alto nivel de endogamia entre individuos da
mesma populacao, ou por conta de eventos de delecao ou mutacoes que
ocorreram ao longo da evolucao do grupo.
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