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Carga horária semestral: 60h
Carga horária semanal teórica: 2h
Carga horária semanal prática: 2h Semestres: I

Ementa

Introdução ao software GENES
Introdução ao software R e Rbio
Procedimentos computacionais aplicados a amostras experimentais
Análise computacional de delineamentos genéticos e experimentais
Processamento de dados experimentais
Estimação de parâmetros genéticos
Procedimentos computacionais para fins de comparações múltiplas
Análise computacional da associação entre caracteres
Análise computacional da relação entre caracteres
Processamento de dados fundamentado em procedimentos de análises multivariadas

  Conteúdo

Unidade T P To

1.Introdução ao software GENES
1.Instalação
2.Configurações
3.Integração Genes – R

2h 2h 4h

2.Introdução ao software R e Rbio
1.Instalação
2.Carregando pacotes
3.Criando Funções
4.Operações Matriciais
5.Introdução ao software Rbio

2h 2h 4h

3.Procedimentos computacionais aplicados a amostras experimentais
1.Média, Máximo, Mínimo e Mediana
2.Intervalos de Confiança
3.Distribuição de Frequência e Dispersão gráfica

2h 2h 4h

4.Análise computacional de delineamentos genéticos e experimentais
1.Modelo Fixo
2.Modelo Aleatório
3.Modelo Misto

2h 2h 4h
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5.Processamento de dados experimentais
1.Delineamento inteiramente ao acaso (DIC)
2.Delineamento em blocos ao acaso (DBC)
3.Arranjo Fatorial
4.Parcelas subdivididas

5h 5h 10h

6.Estimação de parâmetros genéticos
1.Coeficiente de variação genético
2.Herdabilidade
3.Correlações genéticas
4.Interações genótipos x ambientes

2h 2h 4h

7.Procedimentos computacionais para fins de comparações múltiplas
1.Teste T
2.Teste Tukey, Duncan, Dunnet
3.Agrupamento de Scott e Knott

4h 4h 8h

8.Análise computacional da associação entre caracteres
1.Correlação de Pearson
2.Correlação de Spearman
3.Análise de trilha

2h 2h 4h

9.Análise computacional da relação entre caracteres
1.Regressão linear Simples
2.Regressão múltipla
3.Regressão polinomial
4.Ajuste de modelos

4h 4h 8h

10.Processamento de dados fundamentado em procedimentos de análises
multivariadas

1.Componentes Principais
2.Variáveis Canônicas
3.Análise Discriminante
4.Análise de Agrupamento
5.Análise de Fatores

5h 5h 10h

Total 30h 30h 60h

Teórica (T); Prática (P); Total (To);
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  BIO 745 - Uso de aplicativos computacionais na análise e
interpretação genética de dados
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Cruz, C.D. Programa Genes: Análise multivariada e simulação. Editora UFV. Viçosa (MG). 175p.
2006.
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Gentleman, R. R programming for bioinformatics. CRC. Washington, USA. 314p. 2009. 0

Peternelli, Luiz Alexandre; Mello, Marcio Pupin. Conhecendo o R: Uma Visão Estatística, Editora
UFV, Viçosa, MG. 2003. 185p. 2011.
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  Bibliografias complementares

Não definidas
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  Syllabus

  BIO 745 - Use of computational applications in the
analysis and genetic interpretation of data

Departamento de Biologia Geral - Centro de Ciências Biológicas e da Saúde

Catalog: 2026

Number of credits: 4
Total hours: 60h
Weekly workload - Theoretical: 2h
Weekly workload - Practical: 2h Period: I

Content

Introduction to the GENES software
Introduction to R and Rbio software
Computational procedures applied to experimental samples
Computational analysis of genetic and experimental designs
Experimental data processing
Estimation of genetic parameters
Computational procedures for the purpose of multiple comparisons
Computational analysis of the association between characters
Computational analysis of the relationship between characters
Data processing based on multivariate analysis procedures

  Course program

Unit T P To

1.Introduction to the GENES software
1.Installation
2.Settings
3.Integration Genes – R

2h 2h 4h

2.Introduction to R and Rbio software
1.Installation
2.Loading packages
3.Creating Functions
4.Matrix Operations
5.Introduction to Rbio software

2h 2h 4h

3.Computational procedures applied to experimental samples
1.Mean, Maximum, Minimum and Median
2.Confidence Intervals
3.Frequency Distribution and Graphical Scattering

2h 2h 4h

4.Computational analysis of genetic and experimental designs
1.Fixed Model
2.Random Template
3.Mixed Model

2h 2h 4h
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5.Experimental data processing
1.Completely randomized design (CRD)
2.Randomized block design (RDB)
3.Factorial Arrangement
4.Subdivided plots

5h 5h 10h

6.Estimation of genetic parameters
1.Genetic coefficient of variation
2.Heritability
3.Genetic correlations
4.Genotype x environment interactions

2h 2h 4h

7.Computational procedures for the purpose of multiple comparisons
1.T test
2.Test Tukey, Duncan, Dunnet
3.Scott and Knott cluster

4h 4h 8h

8.Computational analysis of the association between characters
1.Pearson correlation
2.Spearman correlation
3.Path analysis

2h 2h 4h

9.Computational analysis of the relationship between characters
1.Simple linear regression
2.Multiple regression
3.Polynomial regression
4.Model fit

4h 4h 8h

10.Data processing based on multivariate analysis procedures
1.Principal Components
2.Canonical Variables
3.Discriminant Analysis
4.Cluster Analysis
5.Factor Analysis

5h 5h 10h

Total 30h 30h 60h

Theoretical (T); Practical (P); Total (To);
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  BIO 745 - Use of computational applications in the
analysis and genetic interpretation of data

  Fundamental references

Description Copies

Cruz, C.D. GENES - a software package for analysis in experimental statistics and quantitative
genetics. Acta Scientiarum. v.35, n.3, p.271-276, 2013

0

Cruz CD (2005) Princípios de genética quantitativa. Viçosa: Editora UFV, 394p 1

Cruz, C.D.; Regazzi, A.J.; Carneiro, P.C.S. Modelos biométricos aplicados ao melhoramento
genético (volume 1). 4ª Ed. Editora UFV. 2012. 514p.

8

Cruz, C.D.; Regazzi, A.J.; Carneiro, P.C.S. Modelos biométricos aplicados ao melhoramento
genético (volume 2). 2ª Ed. Editora UFV. 2006. 585p.

15

Cruz, C.D. Programa Genes: Biometria. Editora UFV. Viçosa (MG). 382p. 2006. 7

Cruz, C.D. Programa Genes: Diversidade Genética. Editora UFV. Viçosa (MG). 278p. 2008. 5

Cruz, C.D. Programa Genes: Análise multivariada e simulação. Editora UFV. Viçosa (MG). 175p.
2006.

8

Gentleman, R. R programming for bioinformatics. CRC. Washington, USA. 314p. 2009. 0

Peternelli, Luiz Alexandre; Mello, Marcio Pupin. Conhecendo o R: Uma Visão Estatística, Editora
UFV, Viçosa, MG. 2003. 185p. 2011.

5

Pimentel-Gomes, F. Curso de Estatística Experimental. Piracicaba. 14ª Edição. 477p. 2000. 12
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