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FIT 678 - Analise de Dados Genéticos no Melhoramento
de Plantas

Departamento de Agronomia - Centro de Ciéncias Agrarias

Catélogo: 2026

NuUmero de créditos: 4

Carga horaria semestral: 60h
Carga horaria semanal tedrica: 3h
Carga horaria semanal prética: 1h Semestres: |

Ementa

Introdugdo a andlise de dados genéticos

Marcadores moleculares

Populagcbes de mapeamento

Mapa de ligacdo

Mapeamento de QTL

Andlise de dados genéticos de espécies exogamicas
Estudos de associagdo gendmica ampla

Selecao gendmica

Analise de dados genéticos de espécies autopoliploides

Conteldo

Unidade T P To

l.Introducéo a andlise de dados genéticos 3h 1h 4h
1.Ciéncia aberta e pesquisa reprodutivel
2.Introducdo ao programa estatistico R e outras ferramentas

2.Marcadores moleculares 3h 1lh 4h
1.Um conjunto de ferramentas moleculares
2.0btencéo de marcadores moleculares
3.Exemplos de marcadores moleculares

3.Populacdes de mapeamento 3h 1h 4h
1.PopulacBes derivadas de genitores endogamicos
2.Populacdes derivadas de genitores exogamicos
3.Populac¢des multi-parentais
4.Testes de segregacdo mendeliana

4.Mapa de ligacéao 9h 3h 12h
1.Estimacao de fracdo de recombinacao
2.Formacéo de grupos de ligagao
3.0rdenacédo de marcadores
4.Analise de ligagdo multiponto
5.Funcdes de mapeamento
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5.Mapeamento de QTL
1.Mapeamento por marcas Unicas
2.Mapeamento por intervalo
3.Mapeamento por intervalo composto
4.Mapeamento por mdltiplos intervalos
5.Epistasia
6.Andlises para multiplos caracteres e multiplos ambientes
7.QTL ligados vs. pleiotropia
8.Interacdo QTL por ambiente

15h

5h

20h

6.Analise de dados genéticos de espécies exogamicas
1.Informatividade de marcadores moleculares
2.Mapa de ligacéo integrado
3.Mapeamento de QTL

3h

1h

4h

7.Estudos de associacdo gendmica ampla
1.Desequilibrio de ligacao
2.Estrutura de populacdes e relacionamento entre individuos
3.Modelos de mapeamento por associagao

3h

1h

4h

8.Selecdo genbmica
1.Principios e aplicaces
2.Modelos de selecdo gendmica

3h

1h

4h

9.Anédlise de dados genéticos de espécies autopoliploides
1.Dosagem alélica de marcadores moleculares
2.Mapa de ligacao integrado
3.Mapeamento de QTL
4.Mapeamento por associagao
5.Selecdo gendbmica

3h

1h

4h

Total

45h

15h

60h

Tedrica (T); Pratica (P); Total (To);
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Syllabus

FIT 678 - Genetic Data Analysis for Plant Breeding

Departamento de Agronomia - Centro de Ciéncias Agrarias

Catalog: 2026

Number of credits: 4

Total hours: 60h

Weekly workload - Theoretical: 3h
Weekly workload - Practical: 1h Period: |

Content

Introduction to genetic data analysis
Molecular markers

Mapping populations

Linkage map

QTL mapping

Genetic data analysis of outcrossing species
Genome-wide association studies

Genomic selection

Genetic data analysis of autopolyploid species

Course program

Unit T P To

1.Introduction to genetic data analysis 3h 1h 4h
1.0pen science and reproducible research
2.Introduction to R statistical software and other tools

2.Molecular markers 3h 1h 4h
1.A molecular toolkit
2.Molecular marker identification
3.Examples of molecular markers

3.Mapping populations 3h 1lh 4h
1.Inbred lines-derived populations
2.0utcrossing species-derived populations
3.Multiparental populations
4.Mendelian segregation tests

4.Linkage map 9h 3h 12h
1.Recombination fraction estimation
2.Linkage grouping
3.Marker ordering
4.Multipoint linkage analysis
5.Mapping functions

5.QTL mapping 15h | 5h 20h
1.Single-marker analysis
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2.Interval mapping

3.Composite interval mapping

4.Multiple interval mapping

5.Epistasis

6.Multi-trait and multi-environment analyses
7.Closely linked QTL vs. pleiotropy

8.QTL by environment interaction

6.Genetic data analysis of outcrossing species 3h 1h 4h
1.Molecular marker informativeness
2.Joint linkage map
3.QTL mapping

7.Genome-wide association studies 3h 1h 4h
1.Linkage disequilibrium
2.Population structure and relatedness
3.Association mapping models

8.Genomic selection 3h 1h 4h
1.Principles and applications
2.Genomic selection models

9.Genetic data analysis of autopolyploid species 3h 1h 4h
1.Allele dosage of molecular marker
2.Joint linkage map
3.QTL mapping
4.Association mapping
5.Genomic selection

Total |[45h | 15h | 60h

Theoretical (T); Practical (P); Total (To);
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