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Ementa

Interpretando e manipulando árvores filogenéticas
Os métodos comparativos em filogenias
Sinal filogenético
Modelos de evolução e correlação entre caracteres

  Conteúdo

Unidade T P To

1.Interpretando e manipulando árvores filogenéticas
1.Interpretando árvores filogenéticas
2.Tipos de árvores filogenéticas

3.Otimização de caracteres utilizando parcimônia
4.Programas de manipulação de árvores

7h 0h 7h

2.Os métodos comparativos em filogenias
1.Os métodos filogenéticos comparativos
2.Questões abordadas pelo métodos filogenéticos comparativos

10h 0h 10h

3.Sinal filogenético
1.Definição básica de sinal filogenético
2.Métricas para o cálculo do sinal filogenético

12h 0h 12h

4.Modelos de evolução e correlação entre caracteres
1.Movimento Browniano e processo Ornstein–Uhlenbeck
2.Modelos para caracteres discretos
3.Método dos mínimos quadrados generalizados filogenéticos
4.Modelos "MK"
5.Estimativa do estado ancestral
6.Teste de Pagel
7.Taxas de evolução
8.Outros modelos

16h 0h 16h

5.Métodos comparativos utilizando o R
1.Introdução básica ao R
2.Introdução à filogenias no R
3.Exercício - Movimento Browniano

0h 15h 15h
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4.Exercício - PGLS
5.Exercício - Ajustando modelos de caracteres contínuos
6.Exercício - Reconstrução de estados ancestrais

Total 45h 15h 60h

Teórica (T); Prática (P); Total (To);
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  BAN 669 - Métodos Filogenéticos Comparativos
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  Syllabus

  BAN 669 - Phylogenetic Comparative Methods

Departamento de Biologia Animal - Centro de Ciências Biológicas e da Saúde

Catalog: 2026

Number of credits: 4
Total hours: 60h
Weekly workload - Theoretical: 3h
Weekly workload - Practical: 1h Period: II

Content

Reading and manipulating phylogenetic trees
Phylogenies and the comparative methods
Phylogenetic signal
Models of characters evolution and correlation

  Course program

Unit T P To

1.Reading and manipulating phylogenetic trees
1.Reading phylogenetic trees
2.Types of phylogenetic trees

3.Parsimony-based character optimization 
4.Tree manipulation softwares

7h 0h 7h

2.Phylogenies and the comparative methods
1.Phylogenetic comparative methods
2.Questions tackled by the phylogenetic comparative methods

10h 0h 10h

3.Phylogenetic signal
1.Basic definition of phylogenetic signal
2.Metricas for estimating phylogenetic signal

12h 0h 12h

4.Models of characters evolution and correlation
1.Brownian Motion and Ornstein-Uhlenbeck process
2.Models for discrete characters
3.Phylogenetic generalized least squares
4.MK models
5.Ancestral state estimations
6.Pagel's test
7.Rates of evolution
8.Other models

16h 0h 16h

5.Comparative methods in R
1.Basic introduction to R
2.Introduction to phylogenies in R
3.Exercise - Brownian Motion

0h 15h 15h
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4.Exercise - PGLS
5.Exercise - Fitting models for continuous characters
6.Exercise - Ancestral state reconstruction

Total 45h 15h 60h

Theoretical (T); Practical (P); Total (To);
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  BAN 669 - Phylogenetic Comparative Methods
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