UNIVERSIDADE FEDERAL DE VICOSA UF
PPG | PRO-REITORIA DE PESQUISA E POS-GRADUACAO

Programa Analitico de Disciplina

BQI 760 - Bioinforméatica Aplicada as Omicas

Departamento de Bioguimica e Biologia Molecular - Centro de Ciéncias Bioldgicas e da Saude

Catalogo: 2024

Numero de créditos: 4

Carga horaria semestral: 60h
Carga horaria semanal tedrica: 2h
Carga horaria semanal pratica: 2h Semestres: Il

Ementa

Ambiente Linux

Obtencéo e estrutura de dados gerados por tecnologias de sequenciamento de genomas e transcriptomas
Andlise e triagem de qualidade de sequéncias

Algoritmos de montagem de genomas e transcriptomas

Algoritmos de anotagéo de genomas e transcriptomas

Estratégia de andlise de genes diferencialmente expressos em transcriptomas

Obtencéo de dados gerados por protedmica quantitativa livre de gel

Analise de proteinas diferencialmente expressas

Obtencéo de dados gerados por metabolémica

Andlise qualitativa e quantitativa de metabdlitos em amostras complexas

Conteldo

Unidade T P To

1.Ambiente Linux 4h 4h 8h
1.Utilizag&o de linhas de comando
2.Linguagens de programacao
3.Automatizacéo de analise utilizando scripts
4.Plataforma R

2.0btencéao e estrutura de dados gerados por tecnologias de sequenciamento 2h 2h 4h
de genomas e transcriptomas
1.Andlise da bioinforméatica aplicada a gendmica estrutural e funcional
2.Preparo de amostras e controle de qualidade
3.Principais tecnologia de sequenciamento em larga escala
4.Estrutura dos dados gerados por tecnologias de sequenciamento

3.Anédlise e triagem de qualidade de sequéncias 2h 2h 4h
1.Principais parametros de qualidade
2.Selec¢do de dados de alta qualidade
3.Visualizagdo de qualidade dos dados

4.Algoritmos de montagem de genomas e transcriptomas 4h 4h 8h
1.Montagem por referéncia
2.Montagem de novo

5.Algoritmos de anotacdo de genomas e transcriptomas 4h 4h 8h
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1.Bancos de dados
2.Andlise de alinhamentos
3.Curadoria automatica e manual

6.Estratégia de andlise de genes diferencialmente expressos em transcriptomas
1.Correcéo de dados
2.Normalizacéo de dados
3.Métodos estatisticos de comparagédo de dados

4h

4h

8h

7.0btencdo de dados gerados por prote6mica quantitativa livre de gel
1.Preparacdo de amostras
2.Estrutura dos dados
3.Métodos de correc¢é@o e normalizagdo de dados

2h

2h

4h

8.Anédlise de proteinas diferencialmente expressas
1.Correcéo de dados
2.Normalizacéo de dados
3.Identificacdo de proteinas
4.Métodos estatisticos de comparacao de dados

3h

3h

6h

9.0btencéo de dados gerados por metabolémica
1.Preparagéo de amostras
2.Estrutura dos dados
3.Métodos de correcdo e normalizagdo de dados

2h

2h

4h

10.Analise qualitativa e quantitativa de metabdlitos em amostras complexas
1.Bancos de dados
2.Algoritmos de identificacdo de metabdlitos
3.Quantificacéo absoluta de metabdlitos

3h

3h

6h

Total

30h

30h

60h

Tedrica (T); Prética (P); Total (To);
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Bibliografias basicas

Descricéo Exemplares

MANDOIU, I. and ZELIKOSVKY, A. Computational Methods for Next Generation Sequencing 0
Data Analysis. Wiley. 2016. 464p.

VERLI, H. Bioinforméatica da biologia a flexibilidade molecular. Porto Alegre. 2014. 282p. 0
Disponivel gratuitamente em: http://www.ufrgs.br/bioinfo/ebook/

MOREIRA, L. M. Ciéncias genémicas: Fundamentos e aplica¢des. 2016. Disponivel 0
gratuitamente em: http://moreiralab.net

Bibliografias complementares

Nao definidas

Pontos de controle

Campo Anterior Atual
Nome Bioinformética | Bioinformatica Aplicada as Omicas
Conteudo Ha alteragc6es no contetdo da disciplina
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Syllabus

BQI 760 - Bioinformatics Applied to Omics

Departamento de Bioguimica e Biologia Molecular - Centro de Ciéncias Bioldgicas e da Saude

Catalog: 2024

Number of credits: 4

Total hours: 60h

Weekly workload - Theoretical: 2h
Weekly workload - Practical: 2h Period: I

Content

Linux environment

Obtaining and structuring data generated by genome and transcriptome sequencing technologies
Sequence quality analysis and screening

Genome and transcriptomes assembly algorithms

Genome and transcriptome annotation algorithms

Analysis strategy of differentially expressed genes in transcriptomes

Obtaining data generated by gel-free quantitative proteomics

Analysis of differentially expressed proteins

Obtaining data generated by metabolomics

Qualitative and quantitative analysis of metabolites in complex samples

Course program

Unit T P To

1.Linux environment 4h 4h 8h
1.Using command lines
2.Programming languages
3.Analysis automation using scripts
4.R platform

2.0btaining and structuring data generated by genome and transcriptome 2h 2h 4h
sequencing technologies
1.Analysis of bioinformatics applied to structural and functional genomics
2.Sample preparation and quality control
3.Major large-scale sequencing technologies
4.Structure of data generated by sequencing Technologies

3.Sequence quality analysis and screening 2h 2h 4h
1.Main quality parameters
2.High quality data selection
3.Data Quality Visualization

4.Genome and transcriptomes assembly algorithms 4h 4h 8h
1.Reference assembly
2.Assembly again

5.Genome and transcriptome annotation algorithms 4h 4h 8h
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1.Databases
2.Alignment analysis
3.Automatic and manual curation

6.Analysis strategy of differentially expressed genes in transcriptomes
1.Data correction
2.Data normalization
3.Statistical data comparison methods

4h

4h

8h

7.0btaining data generated by gel-free quantitative proteomics
1.Sample preparation
2.Data structure
3.Data correction and normalization methods

2h

2h

4h

8.Analysis of differentially expressed proteins
1.Data correction
2.Data normalization
3.Protein identification
4, Statistical data comparison methods

3h

3h

6h

9.0btaining data generated by metabolomics
1.Sample preparation
2.Data structure
3.Data correction and normalization methods

2h

2h

4h

10.Qualitative and quantitative analysis of metabolites in complex samples

1.Databases
2.Metabolite identification algorithms
3.Absolute quantification of metabolites

3h

3h

6h

Total | 30h

30h

60h

Theoretical (T); Practical (P); Total (To);
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Fundamental references

Description Copies

MANDOIU, I. and ZELIKOSVKY, A. Computational Methods for Next Generation Sequencing 0
Data Analysis. Wiley. 2016. 464p.

VERLI, H. Bioinforméatica da biologia a flexibilidade molecular. Porto Alegre. 2014. 282p. 0
Disponivel gratuitamente em: http://www.ufrgs.br/bioinfo/ebook/

MOREIRA, L. M. Ciéncias genémicas: Fundamentos e aplica¢des. 2016. Disponivel 0
gratuitamente em: http://moreiralab.net

Complementary references

Not defined

Pontos de controle

Campo Anterior Atual
Nome Bioinformética | Bioinformatica Aplicada as Omicas
Conteudo Ha alteragc6es no contetdo da disciplina
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